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 چکیده

 .سازدمیوارد را به واحدهای پرورشی قابل توجهی طیور است که خسارت اقتصادی  ویروسی مهمهای بیماری نیوکاسل از بیماری    
عه مطالبا هدف  کنونی پژوهش  .ضروری است در گردش هایویروس ژنوتیپو  پاتوتیپ مداوم ارزیابی ،بیماری این گیریبرای کنترل همه

 .م شدانجا 1397 سال گیریهمه ان طیرهای استان مازندمرغداری شِگرد درنیوکاسل زایی ویروس بیماری هایشاخصتعیین فیلوژنی و 
مغزی و متوسط اخلد زاییبیماری هایشاخص، پنج مرغداری مختلف متعلق به تلف شدههای جوجهمغز از پس از جداسازی ویروس 

تعیین و با  Fوالی ژن ، تRT-PCRو انجام  RNAاستخراج به دنبال  برای انجام آنالیز فیلوژنی، تعیین شد.  هاآن زمان القای مرگ جنینی
زایی با شاخص بیماری گیریهای عامل همهویروسکه نشان داد  نتایج  .های موجود در بانک ژن مورد مقایسه قرار گرفتویروس

لش های استاندارد چاحدت نزدیک به سویه نظراز و  متعلق به پاتوتیپ ولوژن،، ساعت 56 و متوسط زمان مرگ جنینی 97/1مغزی داخل
 و ژنوتیپی تعیین هویت فنوتیپیبا  . ندگرفتقرار  VIIی ژنوتیپ در دسته هاویروساین  ،آنالیز فیلوژنیهمچنین بر اساس نتایج  د. دنبو

شان داد این مطالعه ن  .رسیدیید أبه ت شکل بیماریهای جدا شده، شواهد بالینی و کالبدگشایی منبی بر ولوژنیک و احشایی بودن ویروس
ی ههای استاندارد چالش و در دست، حدتی نزدیک به سویه1397استان مازنداران در سال  طیور صنعتیهای ویروس عامل تلفات در گله

برای  بومی حاد،عنوان یک سویه  توان از این جدایه بهقرار دارد؛ لذا می VII.1.1ژنوتیپ سابو  VIIهای نیوکاسل با ژنوتیپ ویروس
گیرانه، استفاده کرد.های واکسیناسیون پیشهای چالش و ارزیابی عملکرد برنامهانجام آزمایش

ویروس بیماری نیوکاسلگوشتی، زایی، آنالیز فیلوژنیک، حدت، ژنوتیب، شاخص بیماری : کلیدي کلمات

مقدمه
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ژنوم  . (Walker et al, 2019) استپاراميکسوویریده 

 هايترتيب با نام هکه ب داردژن  ششاین ویروس 

3’-NP-P-M-F-HN-L-5’ ویروس شوند. شناخته می 

خسارات اقتصادي قابل ، جهانی انتشار با نيوکاسل بيماري
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 ,Smietanka et al) آوردبه بار میتوجهی در صنعت طيور 

2006; Pattison et al, 2008) . نرخ سویه ویروس،  بسته به

 تلفات درصد 100  باًیتقر ازدر گله  ريمرگ و م ابتلا و ميزان

شکل  در ريم و و مرگ عاتیبدون ضاتا فوق حاد  در حالت

 اگر . (Dhaygude et al, 2017) کندتغيير می ینيتحت بال

 ليو تحل هیتجزبا  ،دارد پيسروت کیفقط  ویروساین چه 

به دو  NDV يهاهیسو ،Fبر اساس توالی ژن  کيلوژنتيف

 . (Dimitrov et al, 2019) شوندبندي میدسته IIو  Iکلاس 

هاي با سویه ،Iکلاس هاي موجود در همه ویروس تقریباً

جدا  یوحش آبزيِپرندگان از  حدت پایين هستند که

کلاس  وکاسلين هايروسیدر گروه وبا این حال،   .اندشده

IIاز  که رنديگیم يجا ادیبا حدت کم و ز هايروسی، و

خود این کلاس به   .اندجدا شده یو وحشاهلی پرندگان 

 وعيکنترل ش يبرا  شود.ژنوتيپ تقسيم می 21حداقل 

NDV ،يهابه طور مرتب با واکسن واکسيناسيون طيور 

متعلق گيرد که انجام می ايشناخته شده يهاهیسوحاصل از 

 رياخ يهاحال، گزارش نیبا ا هستند.  IIیا  I هايپيبه ژنوت

ایران دهه گذشته در  یط ND وعياز آن است که ش یحاک

 VII پيژنوت و IIکلاس  هاي حادویروساز  یعمدتاً ناش

  .(Goudarzi et al, 2019; Allayari et al, 2020) ه استبود

اساس  ،نيوکاسل بيماريتشخيص  هاي رایجروش

حساسيت و  از هاآزموناین  يهمهاما  ؛دارندشناسی سرم

تشخيص  افزون بر این،  .ویژگی کافی برخوردار نيستند

 شناسایی آنویروس و  سازيقطعی بيماري مستلزم جدا

توسط  شده توصيههاي روشاساس  . (OIE, 2012) تاس

اتحادیه و  (WOAH/OIEبهداشت دام ) جهانی سازمان

 بر مبنايدر زمينه تشخيص بيماري نيوکاسل  اروپا

 حاوي نمونهدر این روش،  است.  ویروس  جداسازي

-SPF (Specificهاي مرغتخم آلانتویيک حفرهبه ویروس 

pathogen-free )آزمونبا ي آن نتيجهو تلقيح دار جنين 

 هاي قرمزشدن گلبول ممانعت از جمع

(Haemagglutination inhibition test) HI شودمییيد أت .

برداري روش نسخهبا  واکنش زنجيره پليمراز OIE ،علاوه به

اکنون در  ؛ ورا نيز توصيه نموده است (RT-PCR) معکوس

هاي بر پایه بيولوژي از روشهاي دنيا آزمایشگاهبسياري از 

 شناسایی ویروس بيماري نيوکاسلبراي تعيين و مولکولی 

  .(Smietanka et al, 2006) شوداستفاده می

هایی که در زمينه تشخيص بيماري ي پيشرفتبا همه    

ها، گيريدر کنترل همهنيوکاسل صورت گرفته است، 

ارزیابی بلکه  ،کندبه تنهایی کفایت نمی NDV تشخيص

نيز زایی آن ميزان بيماريتعيين پاتوتيپ ویروس و حتی 

 ميانگين زمان مرگ ، شاخص1955سال  در  .ضروري است

براي تعيين پاتوتيپ ( Mean Death Time: MDT) جنينی

به دنبال آن،   .شد هاي بيماري نيوکاسل معرفیویروس

-زایی داخلشاخص بيماريهاي دیگري از جمله شاخص

 و (Intracerebral Pathogenicity Index: ICPI)مغزي

 Intravenous)زایی داخل سياهرگی بيماريشاخص

Pathogenicity Index: IVPI) بندي نيز به معيارهاي طبقه

 ,Alexander) ها افزوده شدندهاي این ویروسپاتوتيپ

2008; OIE, 2012) . پاتوتيپ ویروستعيين جا که  از آن 

و  MDT ،ICPIهاي مرسوم )بر اساس روش نيوکاسل

IVPI) تجهيزات و رعایت شرایط خاص دارد به  نياز(OIE, 

-مولکولی در آزمایشگاههایی روش کارگيري بهلذا  ،(2012

هاي تشخيصی به منظور ارائه نتایج با دقت بالا و در مدت 

ها در این روش از  رسد.ضروري به نظر می نيز زمان کمتر

در  گيريهاي عامل همهدهه اخير براي شناسایی ویروس

 ;Istimewa, 2016) ، استفاده شایانی شده استسطح مزرعه

Dhaygude et al, 2017).   دانشمندان  دیدگاه مولکولی،از

ها به تمامی ژن عملاً NDVاند که حدت به این نتيجه رسيده

 ؛(Dortmans et al, 2011) هاي آن بستگی داردو پروتئين

آمينواسيدي جایگاه  بيترک و Fپروتئين  ین حال،ابا 

ی بافت ميسو تروپ NDVحدت  یاصل نشانگرشکست آن، 

 انتشار همچنينویروس به سلول و  ورودبراي  و است آن

 کندایفا مینقش اساسی  ،از سلولی به سلول دیگر آن

(Dhaygude et al, 2017).   ،هاي در تکنيکاز این رو

همچنان تشخيص ویروس و حدت آن، مولکولی 

مورد  Fنوکلئوتيدهاي مجاور جایگاه شکست ژن پروتئين 

با توجه   .(Dhaygude et al, 2017) رندگيقرار می مطالعه
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در  نيوکاسل هايویروس شناسایی دقيق ویژگیبه ضرورت 

، این ترثرؤي راهکارهاي کنترلی مگردش به منظور ارائه

زایی بيماري هايين شاخصمطالعه با هدف جداسازي، تعي

 ،استان مازندران در عامل بيماري و مطالعه فيلوژنی ویروس

 . انجام شد 1397 هاي سالگيريهمهطی 

 

 کار مواد و روش
 1397سال اواخر در برداري مربوط به این پژوهش نمونه    

ان درگير در استان مازندر وشتی و مرغ مادرگهاي از گلهو 

هاي نوع پرورش، ميزان تلفات و نشانهمکان،  انجام شد. 

ر د  .اندداده شدهنشان  Table 1 درهاي درگير بيماري گله

، عیک واگيري سری طی پرندگان ،بالينی هايارزیابی

و مير بالا، افسردگی، مشکلات  مرگهایی مانند نشانه

هاي صورت و اطراف چشم، پيچش تنفسی، آماس بافت

نی در کالبدگشایی نيز پرخو  .داشتندگردن، فلجی بال و پا 

معده، س غدد پيشأو ترشحات در ناي، خونریزي در ر

هاي لنفاوي در محل دوشاخه شدن روده باریک، فوليکول

 80تا  10هاي مختلف از تلفات در گله  .شدکور دیده روده

، داراي علایم عصبیهاي گله که طوري به، متغير بوددرصد 

يون برنامه واکسيناس  .مير را داشتند مرگ ودرصد بالاترین 

 گزارش شده است. Table 2 در نيز هاي مورد مطالعهگله

هاي بافت مغز، ناي، طحال و در این پژوهش، نمونه    

هاي مورد هاي تلف شده مربوط به گلهتانسيل جوجهسکال

هاي برداري شد.  براي جداسازي ویروس، نمونهمطالعه نمونه

، ابتدا 2008و همکاران در سال  Alexanderمغز طبق روش 

هاي هر گله با به طور کامل ریز و خرد شدند، سپس نمونه

 درصد  20یکدیگر مخلوط و به صورت سوسپانسيون 

بيوتيک قرار ( در محيط حاوي آنتیw/vوزنی/حجمی )

در دماي  h  2-1هاي تهيه شده به مدتگرفتند.  سوسپانسيون

 min10به مدت  g×1000اتاق نگهداري و سپس در 

سانتریفيوژ و مایعات رویی حاصل از آن برداشت شد.  در 

از این مایع برداشت شده به داخل حفره  mL  2/0ادامه،

 SPFروزه  9دار مرغ جنينآلانتوئيک هر یک از پنج تخم

روز  7تا  C 37°ها در دماي مرغتزریق شد.  سپس، تخم

هاي مرغآلانتویيک تخمانکوبه و روزانه بررسی شدند.  مایع 

نخست، برداشت و پس از آن که  h 24 با تلفات جنينی طی

ها به عنوان رغمواکنشی نشان نداد، این تخم HAدر آزمایش 

هاي مرده تلفات مکانيکی تلقی و حذف شدند.  سایر جنين

( C 8-2°در یخچال )دماي  h24یا در حال مرگ به مدت 

شد آوري ها جمعآن آلانتوئيکنگهداري و مایع 

(Alexander, 2008)هاي .  حضور جدایهNDV  در مایع

 به تأیيد رسيد. HIو   HAهايبا استفاده از آزمایش آلانتوئيک
 

Table 1: Type, size, age, mortality rate and disease symptoms in studied flocks 

Flock 
No. 

Type 
Flock size 

(×1000 
birds) 

Region 
Age at 

outbreak 
time (day) 

Age at 
sampling 
time (day) 

Daily 
Mortality 

(bird) 

Clinical symptoms & 
Gross lesions 

1 Broiler 50 Amol 28 32 60 
Mild neurological 

and visceral 
symptoms 

2 

Broiler 
breeder 
(males 
birds) 

40* Nour 26 28 10 

Decrease in feed 
intake, Respiratory 
rales and visceral 

symptoms 

3 Broiler 35 Amol 31 38 150 
Respiratory rales and 

Neurological  
symptoms 

4 Broiler** 32 Ghaemshahr 21 27 242 
Respiratory rales, 
Neurological and 

Visceral symptoms 

5 Broiler 50 
Baladeh-

Nour 
20 24 300 

Respiratory rales, 
Neurological and 

Visceral symptoms 
*n= 2500 birds in outbroken house; ** n=8700 birds in outbroken house. 
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Table 2. Vaccination program in studied poultry farms 
Flock 1 Flock 2 Flock 3 Flock 4 Flock 5 

A
g

e 
(d

ay
) 

Vaccine/adminis

tration  route 

A
g

e 
(d

ay
) 

Vaccine/admini

stration  route 

A
g

e 
(d

ay
) 

Vaccine/admin

istration  route 

A
g

e 
(d

ay
) 

Vaccine/admi

nistration  

route 

A
g

e 
(d

ay
) 

Vaccine/admini

stration  route 

1 

Bivalent  live 

B1+H120 and  

793B/Sp 

1 

Bivalent  live 

B1+H120 and  

793B / ED 

1 

Bivalent  live 

B1+H120 and  

793B /Sp 

1 
Bivalent  live 

B1+H120 /Sp 
7 

ND (apatogenic 

vaccinal 

strain)/DW 

8 

Bivalent 

inactivated ND 

+AI/Inj and 

LaSota/ED 

6 
Coccidiosis/D

W 
6 

Bivalent 

inactivated ND 

+AI/Inj 

9 LaSota/DW 11 

Bivalent  live 

ND (coloned 

LaSota)+IB 

/DW 

12 IBD/DW 9 

Bivalent 

inactivated ND 

+AI/Inj 

and coloned 

LaSota/ED 

10 LaSota/Sp 15 IBD/DW 16 IBD/DW 

16 LaSota/DW 15 IBD/DW 15 IBD/DW 19 
coloned 

LaSota/DW 
- - 

20 IBD/DW 18 
Reo/Inj and 

LaSota/ED 
18 

Bivalent  live 

ND (coloned 

LaSota)+IB 

/DW 

24 
ND (coloned 

LaSota)/Sp* 
- - 

27 

ND (entrotropic 

lentogenic 

strain)/DW 

22 IBD/DW 28 

ND 

(apatogenic 

vaccinal 

strain)/DW 

- - - - 

- - 26 ART/ED - - - - - - 

* administrated at the disease outbreak, as emergency vaccination. 

Note: DW=drinking water; Sp=spray; ED=eye drop; Inj=Injection; ND=Newcastle disease vaccine; IBD= Infectious bursal 

disease vaccine; IB= Infectious bronchitis vaccine. 

 

آمده بر اساس  دست هاي بهبراي ارزیابی پاتوتيپ جدایه    

ویروس مشتق از المللی، هاي استاندارد بيندستورالعمل

مایع آلانتوئيک عفونی تازه با تيتر هماگلوتيناسيون بيش از 
از  mL05/0رقيق شد و سپس  10:1نسبت (، به 16:1) 42

 شد. تلقيح  SPFجوجه یک روزه  10آن به مغز هر یک از 

( مورد h24روز )در پایان هر  8به مدت  روزانه هاپرنده

هایی که شرایط طبيعی بررسی قرار گرفتند و براي جوجه

، و براي 1هاي بيمار امتياز داشتند امتياز صفر، براي جوجه

ميانگين  در نظر گرفته شد.  2شده امتياز  اي تلفهجوجه

امتياز به ازاي هر پرنده نسبت به هر بار مشاهده در یک 

زایی داخل عنوان شاخص بيماري دوره هشت روزه به

در حادترین  ICPIلازم به ذکر است که  مغزي ثبت شد. 

هاي لنتوژن است، ولی ویروس 2ها نزدیک به ویروس

 ;Allan et al, 1978) دهندرا نشان می 7/0مقادیري کمتر از 

OIE, 2012). 

يک تازه یاز مایع آلانتو 1:10با مضرب 9و  8، 7هاي رقت    

نوبت صبح و  2در  mL1/0تهيه و به مقدار  ،شده عفونی

فاصله زمانی(، به هر یک از ساعت  9 )با حدود عصر

براي  شدند. روزه تلقيح  10تا  9دار جنين SPFهاي مرغتخم

ها مرغتخم همه شد. تکرار لحاظ  5هر نوبت،  هر رقت در

 ،با همان فاصله زمانی تزریق عصردر دو نوبت صبح و 

ها در بالاترین ميانگين زمانی که در آن جنين . شدند بينینور

 مرگ و مير(، به درصد 100رقت تلف شدند )با گزارش 

 .(OIE, 2012) شدعنوان متوسط زمان مرگ جنين محاسبه 

 High Pure Viral RNAتوسط کيت ژنوم ویروس     

Isolation  کمپانیRoche  .طبق  سپس آلمان استخراج شد

 Biotechو با استفاده از کيت  One Step-RT PCRروش 

Rabbit آلمان ژنF   براي این   .شد تکثيرویروس نيوکاسل

 ,Molouki et al)پيشتر گزارش شده از پرایمرهاي  ،منظور

توالی نوکلئوتيدي پرایمر رفت و برگشت به  با ،(2019
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 YTGCTTATAGTTAGTTYACCTGTC-3′-′5 ترتيب

 . استفاده شد ACCCGTGTATTGCTYTTYGG-3′-′5 و

 ،min30  به مدت C50° برنامه دمایی مورد استفاده شامل

°C95  به مدتmin2  شامل واسرشته سيکل دمایی 35و-

 به C50° اتصال پرایمر در ،s15 مدت به C95° سازي در

 min به مدت C 72° درتکثير  پليمریزاسيون یا و ،s20 مدت

 C72°در نهایت یک سيکل تکثير نهایی در  انجام شد.  2

بر  PCRمحصول  ،پس از آن  .اجرا شد min10 به مدت

و پس از مشاهده  کتروفورز شدلا درصد 1 زروي ژل آگارو

 از ژل PCRمحصول ، (bp 1700 حدود)باند مورد نظر 

افزون بر پرایمرهاي  یابی،براي توالی  شد.بریده و استخراج 

PCR ،که  دو پرایمر اختصاصی که پيشتر به آن اشاره شد

انتخاب  ،تکثير شده بود ها نقاط ميانی قطعهمحل اتصال آن

 شامل به ترتيب این پرایمرهارفت و برگشت  توالی شدند. 

5′-GCAACCAATGAAGCTGTGCATGA-3′ و  

5′-ACAGCTTCTCCATAATTTTGCGA-3′ .بود 

با استفاده  Fژن  توالیبه منظور رسم درخت فيلوژنی،     

 BLAST ،و براي بررسی اوليه از نتایج تعيين توالی اسمبل

توالی مورد  کبررسی فيلوژني براي . صورت پذیرفت

هاي دادگان درون فایلدست آمده  توالی به تحقيق،

(dataset) روز شده گروه بين المللی تکسونومی  بهNDV 

(Dimitrov et al, 2019)  وبسایت که ازGitHub  دانلود

 MEGA Xو با استفاده از نرم افزار قرار گرفت  ،شده بود

 روشاز  ،در این آناليز شد.  رسمدرخت فيلوژنی 

Maximum Likelihood استفاده شد.  500استرپ بوت و 

   و  Gamma Time Reversible (GTR)سپس پارامترهاي 

Gamma distributed (G)  براي  5عدد  وانتخابNo of 

Discrete Gamma Categories افزون  . در نظر گرفته شد

 Gap/Missing Dataبراي  Complete deletionاز  بر این،

Treatment  .گيري ميزان اختلاف براي اندازه استفاده شد

از بوت  نيز Evolutionary distanceتکاملی یا همان 

 Maximum composite likelihoodو مدل  1000استرپ 

در نظر   Gamma distributedبراي  1عدد استفاده شد و 

 . گرفته شد

 نتایج

 زاییجداسازی ویروس و تعیین شاخص بیماری

-روس نيوکاسل از نمونهدر این آزمایش، جداسازي وی    

 نتایج هاي مشکوک با موفقيت انجام شد. هاي بافتی پرنده

 ،شدهس جداسازيونشان داد که ویر HIو  HAآزمایش 

 MDTو  ICPI هايشاخص نيوکاسل بود.  بيماري ویروس

 درکه  بودساعت  56و  97/1با  برابر ترتيب به ها،جدایه

 معيارجا که  از آن  .ندولوژن قرار گرفتهاي دسته ویروس

 ICPIاصلی براي تعيين حدت ویروس بيماري نيوکاسل، 

عنوان  به ،جدا شده از گله شماره یک است، لذا ویروس

ی تعيين توالانتخاب و  ،مورد بررسیهر پنج جدایه  نماینده

 بر روي آن انجام پذیرفت. Fکامل ژن 

 

مشابهت، درخت ژنتیکی و فاصله تکاملی  رزیابیا

 ویروس جداسازی شده

در  Ck/IR/ABD/2018دست آمده با نام ه توالی نمونه ب    

هاي نتایج آزمایش . ثبت شد MN615882بانک ژن با کد 

درصد تشابه  نیشتريب نشان داد که BLASTو  مولکولی

 يجداساز روسیو Fژن  یتوال نيب ،(درصد 99بيش از )

و  Moloukiتوسط  شتريکه پ دیده شد هایییشده با توال

و  Sabouriو  ،مزارع گوشتیز ا 2019در سال  همکاران

  .گزارش شده بود هاي بومیمرغدر  2018در سال  همکاران

با کد   Ck/IR/MAM72/2018جدایه ،براي نمونه

MH481362.1  گزارش  2019در سال  توسط ملوکیکه

  .داشتمطالعه  موردبا نمونه  درصد 7/99تشابه شد، 

با  Ck/IR/EMMA140/2018نمونه بين  که، تر اینجالب

در سال  و همکاران Allayari که توسط MN370896کد 

درصد  100 ،مورد مطالعهنمونه  گزارش شده است و 2020

 .تشابه وجود داشت

ترسيم شده با استفاده از توالی جدایه  تيکدرخت فيلوژن    

در  (Ck/IR/ABD/2018) ویروس نيوکاسل مورد مطالعه

Figure 1  .نشان داده شده است

https://blast.ncbi.nlm.nih.gov/Blast.cgi#alnHdr_1567082741
https://www.ncbi.nlm.nih.gov/nucleotide/MH481362.1?report=genbank&log$=nucltop&blast_rank=5&RID=MYDK9SNN014
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Figure 1. Phylogenetic tree drawn using F gene sequence of Newcastle virus Ck/IR/ABD/2018 isolated 

from poultry farms in the north of Iran during 2018 and the sequences in the pilot file of NDV 

International Texonomy Group. The virus had a high similarity with subgenotype viruses VII.1.1. 

Bootstrap 500 has been used to draw a phylogenetic tree. 
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 یتکامل ليو تحل هیتجز ،طور که پيشتر اشاره شد همان    

موجود  لیاستفاده از فا و Maximum Likelihoodبا روش 

ویروس  وميکنسرسمربوط به  GitHub سایتوبدر 

 رهیدا کیمطالعه که با جدایه مورد  . نيوکاسل انجام شد

 جدایه قرابت زیادي بامشخص شده است، سياه در شکل 

تاریخچه  . داشت VII.1.1خوشه ریبهشهر و در ز یرانیا

 Maximumبا استفاده از روش  تکاملی جدایه مورد تحقيق

Likelihood  و مدلGeneral Time Reversible  استنباط

مورد استفاده قرار  Likelihood نیشتريب دارايدرخت  شد. 

 نتایجهمچنين،  . در شکل نشان داده شده است کهگرفت 

مورد  جدایه ویروس نيوکاسلفاصله ژنتيکی نشان داد 

 ویروس نيوکاسل VII.1.1هاي ژنوتيپساب با سایر مطالعه

نقطه شکاف بر روي  ،از طرفی  بود.درصد  4/6تا  4/1 نيب

داراي توالی آمينو اسيدي ي مورد مطالعه جدایه Fپروتئين 
117RRQKRF112  هاي ولوژن سویهبا توالی که مشابه  بود

 .باشدمی

 

  بحث

بارترین در زمره زیاناز دیرباز بيماري نيوکاسل     

هاي صنعت نگرانیو از جمله  بودههاي پرندگان بيماري

  .استپرورش طيور، نه تنها در ایران بلکه در تمام جهان 

براي کنترل این بيماري در مناطق اندميک، واکسيناسيون 

هاي مختلف پاتوتيپبا وجود  آید. میشمار  ابزار مهمی به

هاي تفاوت همچنيننيوکاسل و  هايدر بين ویروس

نام ، همگی در یک گروه سرمی به هاژنی اندک ميان آنآنتی

 دارندجاي  (AOAV-1)پرندگان  1ارتو آوولاویروس

(Walker et al, 2019)  عنوان سروتيپ ا از آن ب پيشترکه

 به شد. ( یاد میAPMV-1طيور )یک پاراميکسوویروس 

ها متعلق به یک سروتيپ ویروساین همه که  ایندليل 

واکسن در ساخت حدت هاي کم توان از سویههستند، می

 ,Strochkov et al) هاي پرحدت استفاده کردعليه سویه

در مقابل شکل از پرنده  واکسيناسيون ،با این حال . (2020

، کندمحافظت می از آن مير حاصل و بالينی بيماري و مرگ

در  و اثر چندانی نداردتکثير، انتشار و انتقال ویروس  اما بر

 van) ثر نيستمؤتنهایی  به ،هاگيريپيشگيري از همه

Boven et al, 2008) . هاي با وجود برنامه ،از این رو

هاي مربوط به واکسيناسيون و استفاده از واکسنگوناگون 

ميان  هاي مختلف، بروز و شيوع بيماري هنوز درپاتوتيپ

گفتنی است  شود. میگزارش هاي طيور مناطق مختلف گله

خودي خود  به NDV تشخيص ،هاگيريدر کنترل همه که

بلکه لازم است پاتوتيپ ویروس و ميزان  ،کندکفایت نمی

 ,Alexander, 1995; OIE)ارزیابی شود  نيززایی آن بيماري

بر مبناي  هاي نيوکاسلتعيين پاتوتيپ ویروس . (2012

اساس حدت  بلکه بر ،نبوده هاژنيکی آنهاي آنتیتفاوت

پس از  ،در این مطالعه  .(OIE, 2012) گيردانجام می هاآن

طيور  مزارعنيوکاسل در گردش در  هايجداسازي ویروس

کمک بيماري با  عامل استان مازندران، اقدام به تعيين حدت

 مولکولی هايتکنيک همچنين و زاییهاي بيماريشاخص

 .شد آناليز فيلوژنتيک و

حدت ویروس و شدت بيماري ایجاد شده،  بر اساس    

گيرند در چهار گروه متفاوت قرار می NDVهاي ویروس

کمتر از   MDTشاخص باهاي ولوژنيک ( سویه1که شامل 

h60 ، ICPI  و  5/1-2معادلIVPI  سویه2؛ 2-3برابر با )-

معادل  MDT  h90-60 ، ICPIشاخص باهاي مزوژنيک 

 باهاي لنتوژنيک ( سویه3؛ 2-3برابر با  IVPIو  5/1-1

و  2/0-5/0معادل  h90 ، ICPI بيشتر از  MDTشاخص

IVPI  اي بدون علامت که هاي روده( سویه4برابر با صفر؛

برابر  IVPو  0-2/0معادل  MDT  h90 ،ICPIهايشاخص

بر اساس   .(Alexander, 2008) شوندمی با صفر

 ,OIE)بهداشت دام جهانی سازمان هاي دستورالعمل

استاندارد براي تشخيص حدت ویروس  شاخص، (2012

ترین و قابل اطميناناین شاخص  است.  ICPIنيوکاسل، 

تکرارپذیرترین آزمایشی است که به خوبی حدت نسبی 

با توجه رخداد   .(OIE, 2012) دهدویروس را نشان می

گيري مورد اشاره در بازه زمانی مشخص و منطقه همه

طيور صنعتی و روستایی، بالاي  تراکم دارايجغرافيایی 

براي  (97/1)معادل  شده گيرياندازه ICPIیکسان بودن 



 ارزیابی حدت و مطالعه فیلوژنی ویروس بیماری نیوکاسل جدا شده از . . . 

 61      1402، تابستان 2دامپزشكي ایران، دوره نوزدهم، شماره  نشریه

نشان از مشابه بودن ویروس  هاي پژوهش حاضر،جدایه

 .عامل رخداد بيماري در هر پنج مزرعه مورد بررسی داشت

زایی هاي بيماريشاخصدرباره هاي اندکی گزارش    

 با این حال،  .موجود استنيوکاسل در ایران  هايویروس

Abdoshah هاي پاتوتيپ جدایه 2012در سال  و همکاران

و  Abdoshah  .نيوکاسل خود را ولوژن معرفی کردند

 NDV هايجدایه روي بر مطالعه با 2012در سال  همکاران

ي را شناسایی هاي حادهاي مختلف ایران، ویروساستان

 ،استاندارد چالش هايسویهنزدیک به  ICPI کردند که

طوري که  داشتند؛ به ،Texas GBو  Herts 33/56 ماننده

MDT تا  6/41بين  هاآنh60 ،ICPI  و 91/1تا  76/1بين ،

IVPI  د.بو 88/2تا  68/2بين  Ghalyanchilangeroudi  و

با جداسازي و تعيين توالی کامل  2018 در سال همکاران

در یک مزرعه پرورش  بيماري نيوکاسلژنوم ویروس عامل 

 7/1 زایی داخل مغزي آن رامرغ گوشتی، ضریب بيماري

که در  دهدمیها نشان این یافته مجموع  گزارش کردند.

هاي ویروسصورت جداسازي و نگهداري مناسب 

توان زایی، می، افزون بر شناخت حدت و بيمارينيوکاسل

براي انجام مطالعات کارآیی  هاي حاد در گردشاز سویه

 استفاده کرد.  نيز در چالش با ویروس مزرعه ،هاواکسن

کاهش شيوع براي ، نيوکاسل بيماريگيري همه در کنترلِ    

تعيين افزون بر  ،ي صحيح واکسيناسيونو اجراي برنامه

 آنژنوتيپ  باید ،ویروس عامل بيماريحدت و پاتوتيپ 

واکسن استفاده از   نيز به درستی تشحيص داده شود.

، مولوگ باشدوهي ویروس در گردش که با سویه نيوکاسل

کارایی ثر باشد و ؤویروس مدر کاهش دفع تواند احتمالاً می

ترسيم   .(Miller et al. 2010) بخشدواکسيناسيون را بهبود 

نشان داد که سویه جدا شده در این مطالعه،  درخت فيلوژنی

قرار  VII.1.1ژنوتيپ سابهاي نيوکاسل در دسته ویروس

نزدیکی زیاد  همچنين درخت فيلوژنی نشان از د. گيرمی

خوشه ریدر ز بهشهر یرانیا جدایه جدایه مورد مطالعه با

VII.1.1 که توسط گروه بين المللی  داشت

 . است در فایل این گروه قرار داده شده  NDVتکسونومی

 نتایجبا  زیاد سویه مورد مطالعهقرابت  نيز BLASTنتایج 

طوري که  هب ،را نشان داد (Allayari et al, 2020) گذشته

 Ck/IR/EMMA140/2018و  Ck/IR/ABD/2018جدایه 

 یتوال علاوهه ب  .داشتند درصد 100شباهت 

Ck/IR/ABD/2018  هاي توالیتشابه با درصد  99بيش از

 2019در سال  نو همکارا Molouki گزارش شده توسط

 8با جداسازي  2018و همکاران در سال  Sabouri  .داشت

درگردش ایزوله ویروس نيوکاسل نشان دادند که ویروس 

 یکيصله ژنتفا هاي بومی نيز به این ژنوتيپ تعلق دارد. گله

-ژنوتيپجدایه ویروس نيوکاسل مورد مطالعه با سایر ساب

موجود در فایل پایلوت  ویروس نيوکاسل VII.1.1هاي 

این   بود.درصد  4/6تا  4/1 نيب گروه بين المللی تکسونومی

دهد که جدایه ویروس نيوکاسل مورد ها نشان مییافته

توسط سایر تر نيز که پيش بود VIIتحقيق داراي ژنوتيب 

در دسته  ،از نظر حدت (Allayari et al, 2020) پژوهشگران

زا بيماريهمچنين،  . معرفی شده بودهاي ولوژن ویروس

 که 97/1 معادل ICPI با داشتن ،ي مورد مطالعهجدایهبودن 

 (Herts 33) سویه استاندارد چالششاخص نزدیک به 

 . یيد رسيدأبه ت ،است

زایی ( با بيماريFساز )پيش F0توالی محل شکافته شدن     

هاي ولوژن و در سویه ارتباط دارد.  NDV هايسویه

 هب ،این محل داراي آمينواسيدهاي بازي بيشتري ،مزوژن

 ,Alexander) است ،115و  112هاي ویژه در جایگاه

حضور دو جفت اسيدآمينه بازي در  شودگفته می . (2008

آلانين و اسيدآمينه فنيل 116، 115و  113، 112هاي جایگاه

دهنده حدت بالاي ویروس نيوکاسل  نشان ،117در جایگاه 

توان از می ،بر این اساس . (Alexander, 2008) است

سکانس نوکلئوتيدي ویروس براي تعيين پاتوتيپ آن 

هاي حاد در سویه  .(Dortmans et al, 2011)د استفاده کر

NDV آمينواسيدي جایگاه شکست داراي ردیف -R/L112

117F-R-R/K-Q-R 117توالی   .استRRQKRF112  براي

فوق حاد بودن این احتمال  گرنشان ،ویروس مورد مطالعه

  .(Dortmans et al, 2011; OIE, 2012) باشدویروس می

 ونيناسي، برنامه واکسمورد مطالعه يمزارع تجار هيکلدر     

تا  بيماري نيوکاسل به کار رفته بود.  هيعل یمشترک نسبتاً
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یک واکسن زنده و یک واکسن غيرفعال  ،ابتداي هفته دوم

هاي روزگی دو واکسن زنده دیگر به روش 20شده و تا 

 7تا  3ميزان مرگ و مير نيز بين   مختلف مصرف شدند.

  به حداکثر خود رسيد. ،ي بيماريهاروز پس از بروز نشانه

در گله شماره دو، درگيري تنها در سالن پرورش خروس 

به دليل اجراي نامناسب واکسيناسيون  توانداتفاق افتاد که می

و یا حساسيت بيشتر جنس نر در مواجهه با ویروس حاد 

هاي مشابه با یافته  .(Leitner et al, 1989) نيوکاسل باشد

 (Ahmed and Odisho, 2018) احمد و آدیشوهش، این پژو

 ،مطالعه گله مورد 96مورد از  46در در کردستان عراق 

روزگی  8ویروس حاد نيوکاسل را جدا کردند که همگی تا 

واکسن  در مواردي یکدست کم یک نوبت واکسن زنده و 

 طی چهارتلفات در  و ،غيرفعال را نيز دریافت کرده بودند

با توجه به   بالينی اتفاق افتاد. هاينشانه آغازاز  پسروز 

 يبرا ایران وريدر صنعت ط هااز واکسن گسترده استفاده

، حتی در صورتی که NDVاز ابتلا به  يريجلوگ

ایجاد بيماري نکنند،  نهيواکس يهادر گله هاي حادروسیو

 ها همچنان باقی استاحتمال ایجاد آلودگی و تکثير آن

(Zhang et al, 2014; Zhu et al, 2018) . آنچنان  ،نیبنابرا

تنهایی کافی نبوده و  که پيشتر گفته شد، واکسيناسيون به

 آن اقدامات همراهآلودگی، لازم است به کاهش خطر  يبرا

 ,Zhu et al)زیستی مناسبی نيز به کار گرفته شوند یمنیا

-طالعه نشان داد ویروس عامل تلفات در گلهاین م  .(2018

، حدتی 1397استان مازنداران در سال  طيور صنعتیهاي 

-ي ویروسهاي استاندارد چالش و در دستهنزدیک به سویه

قرار  VII.1.1ژنوتيپ سابو  VIIهاي نيوکاسل با ژنوتيپ 

عنوان یک سویه بومی  توان از این جدایه بهدارد؛ لذا می

هاي چالش و ارزیابی عملکرد انجام آزمایشحاد، براي 

 گيرانه، استفاده کرد.هاي واکسيناسيون پيشبرنامه

 

 تشکر و قدردانی

به ویژه جناب آقاي مهندس مهدي حجازي مدیرعامل  وتوزیعی رازي -ت مدیره شرکت تعاونی توليديأاز هي نویسندگان    

 دارند.هاي مطالعه را پرداخت نمودند، مراتب سپاس و امتنان خود را اعلام میکه هزینه محترم این شرکت
 

 تعارض منافع

 وجود ندارد. یگونه تعارض منافع چيه گرانید ایمقاله با خود  نیدر ا گردندیمتعهد م سندگانینو    
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Abstract 
    Newcastle disease (ND) is one of the important viral diseases of poultry that causes considerable economic loss 

to breeding farms. Continuous evaluation of circulating virus genotypes and pathotypes is the crucial step to control 

the disease prevalence. The present study aimed to study the phylogenetic and pathogenicity indices of circulating 

ND virus (NDV) in poultry farms located in Mazandaran province during 2018. Following the isolation of the 

virus from the brains of the dead chickens in five different farms, intracerebral pathogenicity index (ICPI) and the 

mean death time (MDT) were determined. For phylogenetic analysis, virus RNA was extracted and following RT-

PCR, the sequence of the F gene was determined and compared with those presented in the gene bank. Results 

showed that the isolated viruses had ICPT of 1.97 and MDT of 56 hours, related to the velogenic pathotype and 

their virulence was close to the standard strains of challenge viruses. Also, based on the results of phylogenetic 

analysis, the isolated viruses were classified as genotype VII. By determination of phenotypic and genothipic 

identity of the isolated viruses, the clinical evidence showing the velogenic and visceral form of ND was 

confirmed. The present study showed that the NDV causing mortality in commercial poultry farms during 2018 

had virulence near to standard challenge strains and belonged to VII genotype and VII.1.1 subgenotype of NDV. 

Therefore, the isolated virus, as a local virulent strain, could be used in challenge tests and evaluation of the 

preventive vaccination programs. 
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