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  از  اورنيتوباكتريوم رينوتراكيالهاي  جدايهآناليز فيلوژنيك تعدادي از 
  هاي صنعتي استان البرز مرغداري

  
و  5يصالح ي زهراييتق ،4فرد يبزرگمهر  محمدحسن،3منصور بناني، 2، وحيد كريمي1ناصر قدسيان

 3 پوربخشعلي سيد
  

  15/1/91: تاريخ پذيرش     1/4/90:  تاريخ دريافت
  

  خلاصه
 هدف از ايـن      .هاي ماكيان و بوقلمون شناخته شده است       زاي باكتريايي در گله     يك عامل بيماري   عنوان به   اورنيتوباكتريوم رينوتراكيال     

 ميان  )طرازي هم( مشابهت ي بررس  و البرزهاي صنعتي استان      مرغداري اين باكتري هاي   جدايهمطالعه تعيين توالي نوكلئوتيدي تعدادي از       
 ه نمونـه كـه ب ـ  10  در اين مطالعه تعـداد  .هاي كشورهاي مختلف و بررسي فيلوژنيكي آنها بوده است     با جدايه  هامقايسه آن ن  آنها و همچني  

 به DNAپس از استخراج   . انتخاب شدندي مولكولي شده بودند، جهت بررسي جداساز استان البرزي صنعتيها روش كشت از مرغداري
ژن  ي اختـصاص  يمرهاي سپس با كمك پرا    انجام شد و   ي باكتر ي قطع ييشناسا،  ي اختصاص يمرهايا كلروفرم، ابتدا با كمك پر     -روش فنل 

ف كـردن و  يرد هم  . و تخليص شده و توالي نوكلئوتيدي آنها مشخص گرديد تكثير، جفت باز1450 حدودهر جدايه با  ،16S rRNAكامل 
 از اسـتان البـرز   مختلف از مناطق اين باكتري ده جدايه  درصد 100به  تشا نشان دهنده    Bioedit در برنامه    ي نوكلئوتيد يها يتوالسه  يمقا

  .ساير كشورهاي جهان بود جدايه از 63آنها با  ) درصد100تا  6/98(  با يكديگر و تشابه زياد16S rRNAلحاظ توالي ژن 
قـرار  شـاخه متفـاوت     ز بانـك ژن، در سـه        استان البرز و اخذ شده ا     هاي    جدايه دهد كه  ي نشان م  MEGAافزار     در نرم  كيلوژنيز ف يآنال    

هاي آمريكا، روسيه    كشور يها هي استان البرز با جدا    يها هين قرابت جدا  يشتريب  .اند گرفته و تمامي ده جدايه البرز در يك شاخه واقع شده          
لكـولي نزديـك بـه هـم بـوده و      استان البرز از نظر سـاختار مو  يها هي نشان داد كه جدا ين بررس يج ا ي نتا ي به طور كل    .ده شد يد تايوان   و

  . بين آنها وجود داردهومولوژي
  

  فيلوژنيك، البرز ايران ، اورنيتو باكتريوم رينوتراكيال  : كليديكلمات
  

  مقدمه
اكتري گرم منفي،   ب ORT(1(اورنيتوباكتريوم رينوتراكيال       .

پلئومورف و غيرمتحركي است كه به همـراه بـروز علائـم            
 و  افـزايش مـرگ    ،ش توليد تخم  كاهش رشد، كاه     تنفسي،

مير و حذف كشتارگاهي از بوقلمون و ماكيـان جـدا شـده             
ــت ــال   ).12و  23( اس ــذاري 1994از س ــس از نامگ  و پ

توجه محققين به آن جلب شد و گسترش جهـاني      باكتري،  
 

 
  رجسازي رازي، حصارك ك مؤسسه تحقيقات واكسن و سرممربي بخش كنترل كيفي،  1

    دانشگاه تهران،دانشكده دامپزشكي گروه علوم درمانگاهي،استاديار  2
  سازي رازي،  مؤسسه تحقيقات واكسن و سرمهاي طيور،  دانشيار بخش تشخيص بيماري 3

   دانشگاه تهران،دانشكده دامپزشكي، گروه علوم درمانگاهياستاد  4

  تهران دانشگاه ،دانشكده دامپزشكي، گروه پاتوبيولوژياستاد  5

 

  كشورهاي مختلـف و سـاير پرنـدگان        صنعتيآن در طيور    
دي ح ـ  اهميت اقتـصادي بيمـاري بـه        .به اثبات رسيد  هم  

است كه واكسيناسيون آن هم مورد توجه قرار گرفته است          
  ).23 و 22، 20، 12(

هاي ايران، در   در مرغداريORTاولين گزارش عفونت       
   و از يك گله جوجه گوشتي و يك گله پولـت           1379سال  

  

E-mail: vkarimi@ut.ac.ir                                          )نويسنده مسئول(     

  حصارك كرج

  

  

1- Ornithobacterium rhinotracheale 
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متعاقباً بـاكتري     ).1( تخمگذار با علائم تنفسي بوده است     
 شـد  ماكيان هـم گـزارش       و ساير نژادهاي  ) 9( از بوقلمون 

شــباهت علائــم بيمــاري بــا بــسياري از       .)8 و 3، 2(
هاي توأم، از يـك      هاي طيور و شيوع بالاي عفونت      بيماري

طرف و مشكل بودن جداسازي و شناسايي قطعي بـاكتري          
ORT           از طرف ديگر موجب شده است كه تـشخيص ايـن 

گسترش   .پذير نباشد   سرعت امكان  به بيماري به سادگي و   
صنعتي مناطق  پرندگان  نژادهاي گوناگوندر ORT فونتع

ــران ــا اســتفاده از روشمختلــف اي ــاكتريولوژي،   ب هــاي ب
  .)14 و   7،  5،  4،  3(  گزارش شده اسـت    PCRسرولوژي و   

هــاي غيــر از ماكيــان هــم   در برخــي گونــهORTعفونــت 
بندي ژنتيكي   براي طبقه  ). 19 و   18،  9( گزارش شده است  

يـر از ريبوتايپينـگ از طريـق تعيـين           به غ  ORTهاي   جدايه
 Random هاي ديگري نظير  ، روش16S rRNAتوالي ژن 

Amplified Polymorphic DNA (RAPD) ، rep-PCRو  
Amplified Fragment Length Polymorphism (AFLP) 

  ).17  و13، 6 (كار رفته استه   ب
 ORTهاي   جدايه16S rRNAژن اولين بررسي تفاوت     

آنهـا   . انجام گرديـد  )1997(  و همكاران  Amonsinتوسط  
 از ORT جدايـه  16S rRNA 8در بررسي توالي كامل ژن 

 درصـد را    99 تـشابه بـالاي      ،كشورها و پرندگان مختلـف    
ها را به دو شـاخه اصـلي و يكـي از             آنها جدايه  . دريافتند
بنـدي نمـوده و       زير شاخه اصلي طبقـه     2ها را شامل     شاخه

 75/3±65/1 به طـور ميـانگين در حـد          ها را  تفاوت جدايه 
آنهـا روش ريبوتايپينـگ ژن كامـل         . ارزيابي كردند درصد  

16S rRNAهاي   را قابل استفاده براي تفريق ژنتيكي جدايه
ORT  كـار رفتـه بـراي        پرايمرهاي بـه   . )6(  اعلام نمودند

 در مطالعـه حاضـر از همـين    16S rRNAتعيين توالي ژن 
 هاي توالي  اخذ شده است و     و همكاران  Amonsin تحقيق

  بـه  در بانـك ژن مربـوط  16S rRNA ژن كامـل  ثبت شده
  .ست اتحقيق آنها

 ي بـاكتر  ي در خـصوص جداسـاز     يرغم گزارشـات   يعل    
ORT آن با كمك     يي، شناسا PCR  ضد يباد ي آنت يابي و رد  

ــدار ــا يآن در مرغ ــ ايه  ، در)16 و 14، 7، 5، 4، 3( راني

 ـ جدا ي مولكـول  يبررسخصوص   ن يـي  بـه منظـور تع     ،هـا  هي
 يهـا   و تفـاوت   هـا   شـباهت  ي و جـستجو    غالب يها هيسو

 انجـام شـده     يمحـدود مطالعـات   هـا    هين جدا ي ب يمولكول
 SDS-PAGEبناني و همكاران با اسـتفاده از روش           .است

 مـشابهت   هـا،    الكتروفـورزي پـروتئين     الگـوي  و بر اساس  
سـروتيپ   هاي تحت بررسي را نشان دادند و      فراوان جدايه 

ساير محققـين    ). 8(  اعلام نمودند  A آنها را سروتيپ     همه
زاده و    حـسن   ).22( اي رسـيده بودنـد     يج مـشابه  اهم به نت  
 ـجدا 4 يك ـي ژنت ي تـوال  همكاران  يهـا   از جوجـه   ORTه  ي

 ي آنهـا در مطالعـه خـود تـوال          . نمودنـد  ي را بررس  يگوشت
در اين   .)16( را مدنظر داشتند 16S rRNA از ژن يقسمت

 جـدا شـده از     ORTهـاي    سي مولكولي باكتري   برر مطالعه،
  . استان البرز، مورد توجه قرار گرفتـه اسـت         صنعتيماكيان  

 ژن كامـل    ي اختصاص يمرهايبا كمك پرا  در مطالعه حاضر    
16S rRNA )6(دســت آمــده از  ه بــيدي ـ نوكلئوتي، تــوال

 از اطـراف شهرسـتان      اني ـ مختلف ماك  ي نژادها يها هيجدا
ر ي سـا  يهـا  هي جدا يگر و با توال   يكديبا  ) استان البرز ( كرج

 يبررس سه و ي مختلف پرنده مقا   يها نقاط جهان و از گونه    
  .اند شده

  
  مواد و روش كار

  ده گلـه   دستگاه تنفس  از   ORT ينمونه باكتر  10تعداد      
 مـرغ    گلـه  3 جوجه گوشتي،   گله    6شامل  ( صنعتيماكيان  

 مـشكوك بـه بيمـاري      ) مـرغ مـادر     گلـه   يـك  تخمگذار و 
بـه روش   ، در مناطق مختلف اسـتان البـرز       ،باكتريوزاورنيتو
  واكــنش جداســازي شــده و بــا اســتفاده از روش،كــشت
 ORT ي اختـصاص  يو پرايمرها  (PCR) اي پليمراز  زنجيره

ات روش كـشت و     ي ـ جزئ  .ه بودنـد  مورد تاييد قرار گرفت ـ   
 قـبلاً ارائـه     PCRش  ي با كمـك آزمـا     ORTص  يد تشخ ييتأ

 شده و ييه شناسايده جدا  نيا  .)15 و   4،  3،  2( شده است 
  .بررسي مولكولي انتخاب شدند، جهت ORTره شده يذخ
    DNA    بـه    خالص و تكثير شـده،     يها  هر يك از جدايه 

روش اســتخراج  . كلروفــورم اســتخراج شــد -روش فنــل
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DNA بــه اختــصار شــامل مراحــل ليــز ســلولي، ترســيب 
  ).4( بود DNAپروتئين و تخليص 

 ،16S rRNA  بــراي تكثيــر ژنپرايمــر مــورد اســتفاده    
طراحي شـده و     )6( )1997(  و همكاران  Amonsinتوسط  

ــودار  ــاي جلـ ــوالي پرايمرهـ ــشتي(Forward) تـ   و برگـ
(Reverse)بودصورت زير ه  آن ب:  

  

ORS1 –5´AGAGTTTGATCCTGGCTCAG-3´ 
ORS2 – 5´GGTTACCTTGTTACGACTT-3´ 

اي ه ـ ، با احتساب تمام نمونـه     PCRدر هر بار آزمايش         
هاي مثبت و منفـي و بـا         طور كنترل  مورد آزمايش و همين   

محاسـبه و تهيـه      PCR يك نمونه بيـشتر، مخلـوط اصـلي       
، PCR در اين مطالعه حجم هر نمونـه واكـنش            .گرديد مي
نظر گرفته شد و حجم هر كدام از اجزاي   ميكروليتر در  50

، PCR )Cinnagenمخلوط بـراي هـر نمونـه شـامل بـافر            
 Cinnagen( 25( ميكروليتر، كلريد منيـزيم      5)x 10) (ايران

، مخلـوط داكـسي نوكلئوزيـد       ) ميكروليتـر  3( ميلي مـولار  
، )ميكروليتـر  1(  ميلي مـولار   10 )Cinnagen (فسفات تري

 20(  ميكروليتـر  2) ، آلمـان  MWG( هر كـدام از پرايمرهـا     
 Taq polymerase (Cinnagen) DNA 1، آنزيم )پيكومول
 ميكروليتـر  DNA  8،  )المللـي  بـين  واحـد    5/2( ميكروليتر

ــر6/12( ــانوگرم در ميكروليت ــتريل )  ن  28و آب مقطــر اس
  .ميكروليتر بود

 به منظور واسرشت اوليـه و تفكيـك دو          PCRمخلوط      
ــته  ــدت  DNAرش ــه م ــاي 2 ب ــه در دم ــه 95  دقيق  درج
هـاي متـوالي شـامل       سپس سيكل  . گراد قرار گرفت   سانتي

 درجـه   94 ثانيـه در     Denaturation( 30 (مرحله واسرشت 
 يـك دقيقـه در     (Annealing) گـراد، مرحلـه اتـصال      سانتي
 (Extention) گراد و مرحله سـاخت      درجه سانتي  57دماي  

 سيكل  35گراد، به تعداد      درجه سانتي  72 ثانيه در دماي     90
 دقيقـه در    7و در انتها يك مرحله ساخت پاياني به مـدت           

 گاه ترموسـايكلر  گراد همگي در دست     درجه سانتي  72دماي  
)Eppendorfتنظيم شده بود) ، آلمان .  

 Loading به يك بـا بـافر   5 به نسبت   PCRمحصولات      
)Fermentas  هاي تعبيه شـده   مخلوط و  به گوده  )  ، ليتواني

برومايـد منتقـل      درصد و حاوي اتيـديوم     5/1در ژل آگارز    
هم در گوده   ) Fermentas(جفت بازي    500 ماركر . شدند

 ولت  100در اين مطالعه ژل با ولتاژ        . ريخته شد مشخصي  
الكتروفورز گرديـد و پـس از آن ژل بـه دسـتگاه تـرانس               

 بررســي گرديــد و در UVايلومينــاتور منتقــل و بــا اشــعه 
خاتمه با استفاده از دوربين و چـاپگر متـصل بـه دسـتگاه،      

 ).1شكل ( برداري از ژل انجام شد عكس

 و تشكيل بانـد،     PCRول   تكثير محص  ازپس از اطمينان        
 يتجـار كيـت     بـا اسـتفاده از     DNAسـازي     عمل خـالص  

، يسـاز  پـس از خـالص   .  آلمان انجام شـد    Rocheشركت  
 MWG Biotechدست آمـده توسـط شـركت    ه محصول ب

 دوطرفـه بـا     توالين  ييتع . دي گرد يدي نوكلئوت ين توال ييتع
 هـا  تواليش يراي و و مونتاژ  و ي جلودار و برگشت   يمرهايپرا
 ,.DNASTAR(DNASTAR, Inc يافزار  كمك بسته نرمبا

Madison, USA) درها   سكانسو انجام Gen Bank  ثبـت 
ــدديگرد ــوال . ن ــپس ت ــ نوكلئوتيس  16S rRNA ژن يدي
 .  شـد استخراج بانك ژن ازر كشورها   ي سا ORT يها هيجدا
ــهمرد ــوال يـ ــردن تـ ــ نوكلئوتيف كـ  Multiple) يديـ

Alignment) 63در استان البرز و      مورد مطالعه    يها هي جدا 
 انجـام   Bioeditافـزار    ه اخذ شده از بانك ژن بـا نـرم         يجدا
ــگرد ــا اســتفاده از روش يكيلــوژنيد و درخــت في  آنهــا ب

Maximum Likelihood (ML)افزار  ، قابل دسترس در نرم
MEGA4 و براساس boot strap 1000دي رسم گرد.  

  

  نتايج
 صـنعتي ن  اي ـ از دسـتگاه تـنفس ماك       نمونه  ده كشت در    

ــاكتري ، از منــاطق مختلــف اســتان البــرزيارســال  ORT ب
بـا   PCRدر آزمايش    ). 4(ه بود   جداسازي و شناسايي شد   
اي  ، قطعــه16S rRNAژن كامــل اســتفاده از پرايمرهــاي 

DNA   هـر نمونـه تـشكيل       ي جفت باز برا   1450حدود   با 
 DNA و تعيين توالي يپس از خالص ساز   ). 1شكل  ( شد

ــا كمــك بــسته هــا تــوالي و ويــرايش مونتــاژمــذكور و   ب
 ,DNASTAR(DNASTAR, Inc., Madisonافـزاري   نرم

USA)  در بانـك     ده جدايه استان البرز    يديت نوكلئو ي ، توال 
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ــماره  ــا ش ــا ژن ب ــييه ، JF501953 ،JF501954  دسترس
JF501955    ،JF501956    ،JF501957    ،JF501958 ،
JF501959  ،JF501960  ،JF501961    و شمارهJF810496 
  .ثبت گرديد

حاصل از همرديـف نمـودن تـوالي        درخت فيلوژنيكي       
هــاي مــورد   جدايــه(Multiple Alignment) نوكلئوتيــدي

 قابل  2در شكل    جدايه اخذ شده از بانك ژن        63مطالعه و   
، در ده 16S rRNAتوالي نوكلئوتيـدي ژن    .مشاهده است

  جدايه از سراسر دنيـا در      63 از استان البرز و      ORTجدايه  
مقايـسه   ). 2شكل  ( سه شاخه يا دودمان مجزا قرار گرفتند      

  بيـشترين مـشابهت    ها نشان داد كه ده جدايـه البـرز         توالي
دهنـد و همگـي در يـك         نـشان مـي    يكديگر   با را %)100(

  از طرف ديگر مشابهت بـسيار بـالايي         .دودمان قرار دارند  
 بين اين ده جدايه مشابه از استان البـرز،        %) 100تا  % 7/99(

 جدايه بانـك ژن كـه همگـي در يـك شـاخه واقـع                37با  
 يـك جدايـه از      ، جدايه شامل  37اين   . اند وجود دارد   شده

، )6( ، يك جدايه از كلاغ از آلمـان       )6( بوقلمون از آمريكا  
، يـك جدايـه از   )6( يك جدايه از مرغ شاخدار از بلژيـك      

ــون  ــداز بوقلم ــه از 4، (Amonsn 1997) )9( هلن  جداي
 ، ايـران  از) 18( و كبـك  ) 16(  ماكيـان  دايه از روسيه، دو ج  

 و يـك جدايـه از برزيـل       ) 13 و 21( جدايه از تـايوان      26
ت كامـل   الذكر، شباه   جدايه فوق  37 در بين     . هستند )10(

 جدايـه مـشاهده گرديـد    14با  ) %100(بين ده جدايه البرز     
، )6( كه شامل يك جدايه از بوقلمون از مينسوتاي آمريكـا         

 صـنعتي  جدايه از بوقلمـون      1كيان تجاري و     جدايه ازما  3
 و يك جدايه از جوجـه       )18( روسيه،  يك جدايه از كبك     

  جدايه ماكيـان   2  و  جدايه بوقلمون  4 و   )16( گوشتي ايران 
 .  هـستند  )13( رغ تايوان مو يك جدايه از شتر     )13( تايوان

   جدايـه مطالعـه حاضـر    10 كـه بـا    دو جدايه ديگـر ايـران     
 Mirzaie) )18( يكي از كبك ،اشتند مشابهت د درصد100

  Hassanzadeh) )16(  و ديگري از جوجه گوشتي(1997

البتـه مقايـسه ده جدايـه مطالعـه          . بودند جدا شده    (2010
مقايـسه  ) 19  و 18،  16( حاضر با چهار جدايه قبلي ايـران      

كاملي نيست، زيرا چهار توالي نوكلئوتيدي قبلـي از ايـران           

 بـوده و قـسمتي از تـوالي ژن           جفت باز  700داراي حدود   
 1091است در حالي كه توالي ده جدايه استان البرز، بـين            

 5شـوند و حـداقل تـوالي          جفت باز را شامل مي     1387تا  
نكتـه   . گردنـد  جدايه از آنها توالي ژن كامل محسوب مـي        

 ثبـت   ORT  جدايه ديگر  63بين   قابل توجه ديگر اينكه در    
داراي  نقاط مختلف دنيا      جدايه از  6شده در بانك ژن تنها      

 1459 تـا    1379 هستند و بـين      16SrRNAتوالي ژن كامل    
 با  ها اين توالي مقايسه  اين   بنابر شوند جفت باز را شامل مي    

دهـد   ده جدايه از ايران مقايسه قابل قبولي بوده و نشان مي          
  در يـك دودمـان و بـسيار شـبيه هـم           ها  تمام اين توالي   كه
اره ثبـت در بانـك ژن، تعـداد         شم . باشند  مي )%99بالاي  (

 6زمان و مكـان جداسـازي ايـن          جفت باز، گونه پرنده و    
 و ميزان مشابهت آنهـا بـا        )6( جدايه استاندارد با ژن كامل    

 U87100   ، bp  -1 : ده جدايه البرز، به ترتيب عبارتنـد از       
ــا، 1421 ــون، آمريك ــا 1997 ، بوقلم ــا % 100 ب ــباهت ب ش
 ، rookغ  زا،  AY162321   ، bp 1457 -2  هاي البرز  جدايه
ــان ــا 1983، آلم ــباهت   % 7/99، ب    U87103 ، bp  -3ش
ــك،   ، 1459 ــاخدار، بلژي ــرغ ش ــا 1992م   درصــد7/99 ب

 ، بوقلمـــون هلنـــد، U87105 ، bp 1426 -4شـــباهت   
آلمـان،    ،rook زاغ،  U87104  ،bp 1465 -5شباهت  % 7/99

 ،U87106، bp  1379 -6شباهت و    درصد5/99 با 1983
  . شباهت درصد3/99با فلسطين اشغالي، ، 1993بوقلمون، 

  

  
 جفـت بـازي بـر روي        1450الكتروفورز محصول    : 1شكل  
 ـآم  در صد، رنگ   5/1آگارز    ـزي شـده بـا ات     ي  ـبروما وميدي      .دي

M : ــاركر ــازي، 500م ــت ب ــماره جف ــت، : 1 ش ــرل مثب   كنت
 ـ جدا ده نمونـه   : 3-12هاي   شماره ،كنترل منفي : 2شماره   ه ي

ORTمورد مطالعه   
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ــكل  ــك :2ش ــه  10 درخــت فيلوژني ــاكتريوم جداي اورنيتوب

 بـه   ORT  توالي نوكلئوتيـدي   63 مورد مطالعه و     رينوتراكيال
 Maximum بـا اسـتفاده از روش   دست آمـده از بانـك ژن  

Likelihood (ML)      افـزار    ، قابل دسـترس در نـرمMEGA4  و 
 ـ  نمونـه   . رسـم گرديـد  boot strap 1000براساس  ه هـايي ك

 شروع شده از استان البرز و بقيه اخذ شده از           ORT● عنوانبا
  وجـود دارد     Nodeعـددي كـه روي هـر          ( ن است ژبانك  

 اسـت  replicates 1000 در bootstrapبيـانگر درصـد آنـاليز    
ملي ناشي  هاي تكا    بيانگر تمايز فاصله   bareهمچنين مقياس يا    

  ). شدبا  ميKimura 2 Parameterشده با استفاده از مدل 

  بحث
هاي جدا  ORT ، بر اساس نتايج فيلوژني    ن مطالعه يدر ا     

 شده از استان البرز و اخذ شده از بانك ژن، در سه دودمان            
ه البرز  ي ده جدا  يهم، قرار گرفته و تمام      نزديك به ) شاخه(

 ـتـشابه صددرصـد ده جدا       .اند ك شاخه واقع شده   يدر    هي
ORT   ژن  ي تـوال  حـاظ ، از ل  مناطق متفاوت استان البـرز    از 

16S rRNA  درصد 100تا  6/98( اديو تشابه زگر يكديبا( 
مـشاهده   ، مطالعه حاضر  درا  يه از سراسر دن   ي جدا 63آنها با   
 ـون و   يناسي اسـتفاده گـسترده از واكـس       يبرا  .ديگرد ا در  ي

 ـ جدا ي، بررس يد واكسن بوم  يل به تول  يصورت تما   يهـا  هي
 ـ يپ ضـرور  ي ـپ و ژنوت  يمختلف كشور از لحاظ سروت     ه  ب

 ي از بررس ـ  ي مطالعه حاضر به عنـوان بخـش        .رسد ينظر م 
 ين تـوال  يـي  غالب در كشور با كمك روش تع       يها پيژنوت

  . استيدينوكلئوت
تـر كـردن     دهي ـچي پ بـا  ORT  عفونـت  يت اقتـصاد  ياهم    

ع و رو   يجاد مقاومت اكتسابي سر   ي و ا  هاي تنفسي  كمپلكس
 يبارزه اصول  لزوم م  ، نسبت به اغلب داروها    ORT اديبه ازد 

، 12، 11، 3(  را مطرح نموده است   ونيناسيو از جمله واكس   
  ).24 و 23، 22، 20
 جـدا شـده از      يهـا ORT يكي ژنت يخصوص بررس در      
 ـفقـط    صـنعتي ان  يماك  ـك گـزارش از ا    ي  . ران وجـود دارد ي

از را  ORT يبــــاكتر 4) 16( زاده و همكــــاران سنحــــ
 ـجدا 9 و بـا     يي و شناسا  ي جداساز ،ي گوشت يها جوجه ه ي

 را ذكر   يق جداساز يآنها محل دق   . سه كردند يبانك ژن مقا  
 جفت 700حدود ( 16S rRNA از ژن ي از قسمته وننمود
 و آن را با ژن كامـل      كرده  تفاده  اس خود   يها هيدر جدا  )باز
 ژن دو    ناكامـل  يتـوال ه و ي جدا 7 ) جفت باز  1500حدود  (

نهـا   در مطالعـه آ     .ندسه نمود يمقاگر از بانك ژن     يه د يجدا
 9 ران و ياه  ي جدا 4ن  يب)  درصد 98 يبالا( مشابهت فراوان 

گـر از  يدو گـزارش د    . شده است ه بانك ژن مشاهده     يجدا
 بـا كمـك روش      ORT يران در خصوص مطالعـه ژنـوم      يا
 ـ        ين توال ييتع  بـه   يگاند وجود دارد كه هر دو مربوط به پرن
ــغ ــر از ماكي ــيرزايم  .)19  و18(  هــستندصــنعتيان ي  و ي
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كبك  از   جدا شده  ORT يدي نوكلئوت يتوال )18( همكاران
 در مطالعه حاضر از      .ندا هرا در بانك ژن ثبت نمود     ض  يمر
ه موجود در بانك ژن كه به طـور صددرصـد           ي جدا 14ن  يب

 ـه البرز مشابهت نشان دادند دو جدا      يبا ده جدا    ـه از ا  ي ران ي
 ـ از آنهـا     يك ـيشـود كـه      يده م يهم د   ـك جدا ي ه حاصـل   ي

  بـا شـماره قابـل دسـترس         همكاران زاده و  ازمطالعه حسن 
EU730706 )16(  از كبـك بـا شـماره        يا هي جدا يگري و د 

HM246652) 18 (از  يهـا قـسمت    ين توال ي هر دو ا    .است 
  . جفت باز هستند718و  678ب با يبه ترت 16S rRNAژن 
 ـ از ايگـر ي دي و همكـاران در بررس ـ   ييرزايم     ران، بـه  ي

ــول  ــه مولك ــاORT يمطالع ــده از  يه ــدا ش ــون،  ج بوقلم
در مطالعـه   آنهـا   ).19( نـد ا دهن و كبوتر اقدام نمـو    يبلدرچ

 16S rRNA ناكامـل ژن  يهـا  ي تواليخود به مشابهت بالا
 ـ جدا 2 نيب%) 100 تا 98ن  يب(  ـه از كبـوتر،     ي  ـك جدا ي ه از  ي

 15 بـا    ،شـان  ه از بوقلمون در مطالعه    يك جدا ين و   يبلدرچ
 ـمقا . افتنديه بانك ژن دست     يجدا  يتـوال  يكيلـوژن يف سهي

ه البرز  يده جدا  با   )19( رانيه كبوتر از ا   ي جدا 2 يدينوكلئوت
ه يه البرز و دو جدا    ي ده جدا  دهد كه  ينشان م  مطالعه حاضر 

 ـدر  )  و كبـك   ياز جوجه گوشت  ( رانيگر از ا  يد ك شـاخه   ي
 ـه كبوتر از ا   ي دو جدا  يقرار دارند ول    يهـا  بـا شـماره   ( راني
HM246651 و HM2340941 (رار گــر قــيدر دو شــاخه د

  و 21( وانيجه مطالعات از تا   ي با نت  يا افتهين  يچن . رنديگ يم
 ـ جدا ي در مطالعه آنها هم تـوال       .مطابقت دارد  )13  يهـا  هي

  و 21( اند  قرار گرفته  يي مجزا يها ان در شاخه  يكبوتر و ماك  
13(.  
    Tsai   و Huang ـ جدا 16نگ  يپيبوتاير در) 2006 (در  ه ي

ORT  وان و  ي تـا  ياز كبوترهـا  ه  ي جدا 7وان و   يان تا ي از ماك
 ـ جدا8 آنهـا بـا   16S rRNA ناكامل ژن يسه تواليمقا ه از ي

 يبنـد  ا شـاخه دسـته    يه را در سه گروه      ي جدا 31بانك ژن،   
ــد ــ جدا9  .نمودن ــه از ماكي ــاي ــه اتفــاق تمــاميان ت  يوان ب

ان، بوقلمـون، زاغ و     ي ـاز ماك (  رفرانس بانك ژن   يها هيجدا
وان يان تـا  يگر ماك يه د ي جدا 7ك شاخه،   ي در   )مرغ شاخدار 

 در  واني كبوتر تا  يها هي جدا يدر شاخه دوم و بالاخره تمام     
 31 يآنها مـشابهت تـوال      .شدند ي م يبند شاخه سوم دسته  

 درصد اعلام   100  تا 3/98 زاني را به م   يه تحت بررس  يجدا
  . مطالعه حاضر كاملاً منطبـق اسـت       يها افتهينمودند كه با    

شـان   ي در بررس16S rRNA ژن يآنها به ناكامل بودن توال
 كامـل   ي تـوال  يش دقت، بررس  ي افزا ي و برا  اند اذعان نموده 

مرهـاي مـورد   يپرار از   ي ـ بـه غ   يگري د يمرهايبا پرا  ژن را، 
  .)21( شنهاد دادندي، پشانياستفاده ا

    Chou  ي تـوال  ،يگـر يدر مطالعـه د    )2009(  و همكاران 
 ـ جدا50در را  16S rRNAناكامـل ژن    وانياز تـا  ORTه ي

ه يــ جدا7 ه كبــوتر،يــ جدا11ان، يــه ماكيــ جدا26شــامل (
 ـ جدا 3 بوقلمون،  ـ جدا 2 ن،يه بلـدرچ  ي  ـه شـترمرغ و     ي ك ي

 سه نمودند ي كامل بانك ژن مقا    ي توال 7با  ) نيه از شاه  يجدا
 يكيها در سه شاخه ژنت  هي جدا ي در مطالعه آنها تمام     .)13(

 ـان، يه ماك ي جدا 13  شامل  شاخه اول   . شدند يبند طبقه ك ي
 ه رفرانس ي سه جدا  ن و يه بلدرچ يك جدا يقلمون،  ه بو ياجد

)U87100 ، U87101 ، U87106( 4، شــاخه دوم خــود از 
 ـ ز،شـد  يل م ـيتشك) A, B, C, D( ر شاخهيز  Aر شـاخه  ي

 ـه شـترمرغ،    ي جدا 2ان،  يه ماك ي جدا 7شامل    ـك جدا ي ه از  ي
 ـ بـود و ز    U87104ه  ين و جدا  يشاه  5 شـامل    Bر شـاخه    ي
 ـ جدا 2ه بوقلمون،   يجدا  ـ جدا 2ن،  ي بلـدرچ  هي ان و  ي ـه ماك ي
 -ن شـباهت  يشتري ـ كـه ب   يه رفرانس يجدا (U87105ه  يجدا
 .  بودنـد  )ه البرز نشان داده است    ي را با ده جدا    - در صد  صد
ر شاخه  يان در ز  يه ماك يك جدا ي كبوتر و    يها هي جدا يتمام

C   ـان و دو جدا   ي ـه ماك يك جدا يه بوقلمون،   يك جدا يو  ه ي
قــرار  Dر شــاخه يــزدر ) U87103و  U87102( رفــرانس
 ـ جدا 2دارنـده   ر بالاخره شاخه سـوم فقـط در ب         .داشتند ه ي

 ـ  هيجدامجموع شباهت    در    .ان بود يماك  100 تـا    97ن  يها ب
 يج كار قبل ـ  يها با نتا   افتهين  يا . شده است مشاهده  در صد   

ت ياز لحـاظ مجـزا بـودن وضـع    وان و مطالعه حاضر  ياز تا 
ن يان و بلـدرچ   ياك م يها هي كبوتر از جدا   يها هي جدا يكيژنت

  .دتطـابق دار  ها   هي جدا ي تمام ين حال شباهت بالا   يو در ع  
 ،نـگ يپيبوتايعلاوه بر ر  ) 13( همكاران و Chou يدر بررس 

 يك ـي ژنت يبند  طبقه ي برا AFLP و   RAPDگر  يدو روش د  
 و در هـر دو روش  شـده اسـت   اسـتفاده   ORT يها هيجدا

 ه اسـت  ه شـد  نگ، نشان داد  يپيبوتاي ر يها افتهيد  ييضمن تأ 



 ناصر قدسيان، وحيد كريمي و همكاران

  1391 زمستان، 4، شماره هشتم، دوره مجله دامپزشكي ايران     74

ن از يان و بلـدرچ   ي ـ با منـشاء ماك    يها هيداجكه در مجموع    
 به طور عمده    ي با منشاء كبوتر و پرندگان وحش      يها هيجدا

شـوند، هـر چنـد در هـر دو           يم م ـ يدر دو گروه مجزا تقس    
 ـگروه مقابل هـم ممكـن اسـت د         از   ييها هيگروه جدا  ده ي

بوقلمـون كـه در هـر دو گـروه           با منشاء    يها هيجدا . شود
 ـ جدا يكنده هستند احتمالاً پل ارتبـاط     پرا  ـ يهـا  هي گان د پرن

 مطالعـات    .شـوند  يمحـسوب م ـ   ي به پرندگان اهل   يوحش
ج مطالعـه حاضـر     يطـور نتـا    نيو هم ) 13( يانجام شده قبل  

 ـدر مـورد جدا   زبـان را    ي بودن م  ياحتمال اختصاص   يهـا  هي
ORTدينما يت مي تقو.  

    Amonsin نوتيپي  با توجه به مشابهت ژ     )6(  همكاران  و
هاي  هاي مختلف از نواحي جغرافيايي متعدد و زمان        جدايه

هاي طيـور     در جمعيت  ORT منشاء   در خصوص متفاوت،  
 اخيـراً   ORT اظهار نمودند كه باكتري    ، اين فرضيه را   اهلي

هـاي پرنـدگان وحـشي       هاي طيور اهلي از جمعيت     به گله 
 ـ ORTهـاي     در جدايـه   تفاوت انـدك    .وارد شده است    ه ب

دهد كه ايـن ارگانيـسم       ه از طيور اهلي نشان مي     دست آمد 
تاريخچه تكاملي نـسبتاً كوتـاهي در ايـن جمعيـت داشـته             

هـاي پرنـدگان     اگرچه تنهـا تعـداد كمـي از جدايـه      .است
 و Amonsinوحشي براي آناليز در دسترس بودنـد، نتـايج     

 ORTهاي   همكاران نشان داد كه گوناگوني در ميان جدايه       

هاي پرندگان وحشي بيشتر است      عيتدست آمده از جم   ه  ب
تـري    ارگانيسم تاريخچه تكاملي طـولاني     ،دهد كه نشان مي  
 اين مـسئله     .هاي پرندگان وحشي داشته است     در جمعيت 

نياز دارد كه در آزمايشات بعدي با تعدادي زيادي جدايـه            
 ،در نهايـت   . هاي مختلف پرندگان آزمـايش شـود       از گونه 

 ـ ORTهـاي    ه اكثريت جدايه  ها نشان داد ك    نتايج تحقيق  ه  ب
ــر  ــي از سرتاس ــور اهل ــده از طي ــان ناشــي  دســت آم جه

  .هـاي نزديـك بـه هـم اسـت          اي كوچك از كلون   ه ازگروه
 نكته مشتركي كه از تحقيقات انجام شده در ساختار ژنومي      

ORT )6   ايـن اسـت كـه ماهيـت         ،شـود  حاصل مي ) 10 و 
كلونــال و مــشابه جمعيــت بــاكتري، ســودمند بــودن      

اسيون را به عنوان يك راهكار استراتژيك در مقابله         واكسين
البتـه مـسلم     . نمايـد  با بيماري اورنيتوباكتريوز مطـرح مـي      

هاي نزديك به هم، شناسـايي كلـون         است كه در بين كلون    
غالب و ساختار مولكولي جمعيت باكتري يك منطقه براي         

 ـ  .گردد تهيه بهترين و مؤثرترين واكسن توصيه مي       نظـر  ه  ب
دست آمده در مطالعـه حاضـر بـه         ه  ج ب يم نتا يد تعم رس مي

ح نبوده و بهتر اسـت كـه در         يران صح يهاي ا  هيتمامي جدا 
اي صـورت    ر مناطق كشور هم بررسي مشابه     يخصوص سا 

كــي بــراي يهــاي ژنت ر روشيرد و عــلاوه بــرآن از ســايــگ
  .ز استفاده گردديها ن هيجستجوي تفاوت جدا
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