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چکیده

 شماره جهانی برای صنعت طیور ب یعنوان تهدیده و بشود میی از پرندگان ابیماری نیوکاسل باعث ایجاد عفونت در طیف گسترده    
 مادر گله 15 نیوکاسل بیماری به مشکوک شده تلف پرندگان زا ،نیوکاسل ویروس مولکولی هویت تعیین و جداسازی منظور به  آید.می

 به هانمونه  .شد آوریجمع سکومی هایلوزه و نای بافتی هاینمونه 1400 تا 1399 هایسال طی مازندران استان شده واکسینه گوشتی
 نیوکاسل ویروس F ژن ردیابی جهت PCR-RT آزمون  شد. آوریجمع آلانتوئیک مایع و شدند تلقیح روزه 9 ماکیان دارجنین مرغتخم
 هایاسید توالی نتایج مقایسه  گردید. رسم فیلوژنی درخت و شد توالی تعیین نمونه سه PCR محصول و گرفت انجام آلانتوئیک مایع در

 مازندران استان گوشتی مادر مزارع در VIId ژنوتیپ دهدمی نشان گوشتی مادر گله 3 از آمده دست هب هایجدایه دی،تیونوکلئ و آمینه
 با نیوکاسل ویروس جداسازی ،داد نشان مطالعه این  .دارد کشور قبلی هایسویه با درصدی 96 تا 99 بین شباهت که است گردش در

 بیماری از گیریپیش در واکسیناسیون کامل موفقیت عدم گربیان تولید دوره طی در شده واکسینه گوشتی مادر مزارع از VIId ژنوتیپ
یابند. تغییر هاواکسن نوع و واکسیناسیون برنامه است لازم و است نیوکاسل

VIId  ،RT-PCR، ژنوتیپ گوشتی بیماری نیوکاسل، مادر : کلمات کلیدی

 مقدمه
های ترین بیمارییكي از مسری 1بیماری نیوکاسل    

پرندگان با سنین های ویروسي است که تقریباً همه گونه

این بیماری در بسیاری از  کند. مبتلا ميمختلف را 
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1 Newcastle disease (ND) 
2 Avulavirinae 

ودکننده گسترش جهان به عنوان عامل محدکشورهای 

ویروس بیماری نیوکاسل  در   است. صنعت طیور مطرح

 از 2جدید اولاویرینه خانواده زیر اورتواولاویروسجنس 
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al et Dimitrov, ) ردقرار دا 1پارامیكسووریده خانواده

هجری شمسي، این بیماری برای  1323 در سال  .(2019

ی همراه اگسترده گیریصورت همه به بار در ایران نخستین

و  گزارش شد خوزستاناستان در ماکیان  با تلفات سنگین

 با زمانهمو  گردیداطراف تهران گزارش  سپس در 

 از آلودگي مورد یک کشور، در طیور صنعت گیریشكل

تا قبل از ظهور   .شد گزارش 1329 سالدر  تبریز شهرستان

در بین  این بیماری، (1N5H)ویروس آنفلوآنزای فوق حاد 

و ثیرات اقتصادی أ، از لحاظ تهای ویروسي طیوربیماری

تا  2006های طي سال  .بود ر صنعت طیور پیشتازتلفات د

ی مختلف از کشورها مهم داميبیماری  71حدود  2009

 167کشور از  56که با توجه به گزارشات گزارش گردید، 

رتبه دوم از حیث  ر، بیماری نیوکاسل دOIEکشور عضو 

تر از تعداد باشد، البته این آمار ممكن است کمشیوع مي

های بالیني در واقعي باشد زیرا با توجه به تنوع نشانه

 باشدبسیاری از موارد، بیماری نیوکاسل قابل تشخیص نمي

(Miller and Koch, 2013.)  ویروس  انواع مداوم ظهور

 جمعیت در ویروس گسترش وسیعو  بیماری نیوکاسل

در  . شد توجه ویروس قابل ژنتیكي تنوع به منجر پرندگان

 هایدرصد نای شترمرغ 60در  و همكاران Shabaniمطالعه 

 اصفهان نیوکاسل جدا کردند و نتیجه گرفتند ویروساستان 

های شترمرغ نیوکاسل سهم بالایي در ایجاد تلفات در گله

بیماری نیوکاسل، های نشانه  .(et al Shabani, 2017) دارد

 ،ایمني، سن ، ساختارهپرند یگونه ،ویروس بسته به پاتوتیپ

در   .متفاوت هستندزمان همهای شرایط پرورش و عفونت

 ،ناحیه سر تورم، و عصبي تنفسي هاینشانهماکیان بالغ 

، پوسته نرم های بدون پوسته یا بامرغتولید تخم، تلفات

های بیماری گذاری از نشانهقطع کامل تخمتا کاهش تولید 

 یک سروتیپ هایسویه  .در ماکیان بالغ است

 دو به ،)اورتواولاویروس یک( پرندگان پارامیكسوویروس

 يو وحشاهلي پرندگان از و  شوندمي تقسیم II و I کلاس

 یبرا  د.نشوژنوتیپ تقسیم مي 21اند و  به حداقل جدا شده

                                                           
 

ی حاصل از هاواکسن باواکسیناسیون ، گیری از بیماریپیش

  .گیردانجام مي IIیا  I هایپیمتعلق به ژنوت یهاهیسو

Ghalyanchilangeroudi  یک تحت ( 2018)و همكاران

-گزارش  .کردندژنوتیپ جدید را در مزارع ایران گزارش 

دهه گذشته  يط ND وعیاز آن است که ش يحاک ریاخ یها

 و IIکلاس  های حادویروساز  يعمدتاً ناشایران در 

 Goudarzi et al, 2019; Allayari)ه است بود VII پیژنوت

et al, 2020).  های ژنوم ویروس، تحلیل فیلوژنتیک توالي

استاندارد برای تعیین ها روشي در بسیاری از آزمایشگاه

با  های ویروس بیماری نیوکاسل است. خصوصیت سویه

در تعیین حدت ویروس، در ابتدا  Fتوجه به اهمیت ژن 

های فیلوژنتیكي بر روی توالي بخشي از این ژن انجام تحلیل

یا ژنوم کامل  Fهای اخیر توالي کامل ژن د، ولي تلاششيم

برای تعیین حدت  دهند. ها را مورد مقایسه قرار ميویروس

لكولي، تحلیل توالي موهای ویروس با استفاده از تكنیک

 شاملجفت باز، که  274به طول  Fبخشي از ژن پروتئین 

است، کفایت  2Fو  1Fبه قطعات  0Fساز محل شكافت پیش

 2020 سال در همكاران و Sultan  .( 2020Saurez) ندکمي

 نیوکاسل VII  سویه با درگیر مناطق در کردند گزارش

 منجر کشته هایواکسن همراه به زنده هایواکسن از استفاده

 هایلهگ در مرغ تخم تولید افزایش و یروسو دفع کاهش به

و همكاران در سال  Molouki  .شودمي تجاری گذارتخم

ده کبوتر تحت گزارش نمودند به استثنای خانوا 2021

ژنوتیپ غالب بسیاری از پرندگان ایران  VII.1.1ژنوتیپ 

 VII.2در کشورهای همسایه تحت ژنوتیپ غالب  لياست و

 .باشدمي

در خصوص جداسازی ویروس بیماری نیوکاسل از     

مزارع مرغ مادر گوشتي واکسینه شده در کشورمان و جهان، 

 وجود دارد و یحدودمو در دسترس  مطالعات چاپ شده

در حال حاضر در مزارع مادر گوشتي واکسیناسیون با 

، گلههای زنده و کشته به منظور افزایش سطح ایمني واکسن

گیری از بیماری و نیز انتقال ایمني مادری به نتاج انجام پیش

1- Paramyxoviridae 
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های مادر کشورمان به گله شود، با این وجود از درگیریمي

وجود دارد که باعث بیماری نیوکاسل گزارشات متعددی 

حاضر  مطالعه گردد. تلفات و افت تولید قابل ملاحظه مي

بررسي علت موفق نبودن واکسیناسیون در برخي  منظور به

 ویروس تعیین جدایه از مزارغ مادر گوشتي مازندران و

های این مزارع و بررسي احتمال نقش واکسن نیوکاسل

و بروز  استفاده در این مزارع با شكست واکسیناسیون

 بیماری است.

 

 مواد و روش کار

مرغ مزرعه  15گیری از نمونهاز بین مزارع تحت نظر     

استان واکسینه شده ضد بیماری نیوکاسل مادر گوشتي 

تنفسي های با نشانهبیماری نیوکاسل مشكوک به  مازندران

 بهاردر فاصله زماني درصد  10بیش از و کاهش تولید 

 کاربرگ در گله هر مشخصات ثبت باو  1400بهار تا  1399

مشكوک به بیماری از هر مزرعه   انجام گردید. مخصوص

های تنفسي، کاهش تولید و تلفات همراه بود که با نشانه

-جمع قطعه 10 از سكومي هایلوزه و نای بافتي هایمونهن

دانشكده  شگاهها در کنار یخ به آزماینمونه  .شد آوری

 زمان تا ارسال و چمران اهوازشهید دانشگاه دامپزشكي 

 .دش نگهداری گرادسانتي -70 دمای در آزمایش انجام

طور جداگانه در هاون  بههر پرنده  های بافتينمونه    

سالین سانترفیوژ گردید و سپس و با نرمالاستریل کوبیده 

 IU/mlسیلین پني مایع رویي جدا شده و به نسبت یک به ده

، جنتامایسین µg/ml10000، استرپتومایسین 10000

µg/ml5نیسی، آمفوتر B µg/ml5  میلي 2/0  د.یگرداضافه-

روزه تلقیح  9دار مرغ جنینتخم 5لیتر از هر نمونه بافتي به 

درجه  37ها به انكوباتور با دمای مرغگردید و در ادامه تخم

پس از تلقیح  درصد منتقل شدند.  65گراد و رطوبت سانتي

طور روزانه مورد بررسي قرار گرفته و تلفات  ها بهمرغتخم

ل منتقل به یخچا ساعت 48ساعت اولیه حذف و بعد از  24

  مایع آلانتوئیک در شرایط سترون برداشت شد. گردید و

ت سریالي تا روص بهموارد منفي   RT_PCRآزمون  پس از

 بار پاساژ داده شدند. 3

مایع  میكرولیتر از 200وس، ویر RNAجهت استخراج     

و با استفاده از  شده صورت جداگانه برداشته آلانتوئیک به

 )ساخت کشور آلمان( Qiagn Rneasy mini Kit کیت

 ، طبق دستورالعمل شرکت سازنده کیتRNAاستخراج 

 .شد عمل

 RevertAID Firstاز کیت شرکت  cDNAجهت سنتز     

Strand cDNA Synthesis Kit )ساخت کشور آلمان( 

 . سازنده عمل شد طبق دستورالعمل شرکت و استفاده

cDNA درجه  -70دمای فریزر در  درشده  ساخته

 .نگهداری شد گراديسانت

اختصاصي ژن ی از پرایمرها PCRجهت انجام واکنش     

F  نوکلئوتید که شامل  362ای به طول و قطعه گردیداستفاده

 ,Kant et al) یافتباشد، تكثیر مي Fمحل شكافت پروتئین 

1997). 

مستر   کننده در واکنش شامل: میزان عوامل شرکت    

)آمپلیكون، کانادا(  mM 5/1 ،MgCl2با غلظت  2Xمیكس 

µl 10 آغازگرهای اختصاصي ژن ،F، ndvf (TT GAT 

GGC AGG CCT CTT GC)  وndvr (GG AGG ATG 

TTG GCA GCA TT)  هر کدامpmol/ µl 10 (3 ،)DNA 

و با استفاده از  µl 20در حجم نهایي  µl 6، آب µl 3الگو 

، به مدت سه  C095 دستگاه ترموسایكلر و شرایط دمایي

سیكل  40و  (Early Denaturationدقیقه واسرشت اولیه )

 به مدت  C095 دمای ( درDenaturationشامل واسرشت )

S30( اتصال پرایمر ،Annealingدر ) دمای C055  به مدت 

S60 ( و امتدادExtensionدر دمای ) C072 به مدت S 60 

( Final Extensionتكرار شد و به دنبال آن نیز امتداد نهایي )

 لازم به ذکر دقیقه انجام گردید.  10به مدت  C072 در دمای

یک نمونه کنترل  PCRاست که در تمامي مراحل واکنش 

الگو( و یک نمونه کنترل  DNAجای  به DEPCمنفي )آب 

 ( قرار داده شد.B1 شده از واکسن استخراج RNAمثبت )

در  PCRهای دمای آزمون توالي پرایمرها و برنامه    

Table 1 .آورده شده است   
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 آمیزی بادر ژل آگارز یک درصد رنگ PCRمحصولات     

ولت الكتروفورز  100دقیقه با ولتاژ  45رنگ ایمن، به مدت 

مارکر  تصویربرداری به عمل آمد.  UVشده در برابر نور 

)ساخت شرکت سیناژن، ایران(  DNA ،100مورد استفاده 

 (.Figure 1بود )

 

Table 1: Used primer sequences (Kant et al., 1997) 

Product 

size Cycle 
Time and temperature of cycles 

Primer sequence 
Elongation Anealing Denaturation 

362 40 72 
60 Second 

72 
30 Second 

95 
30 Second 

F: 5-TTG ATG GCA GGC CTC TTG C-3 

R: 5-GGA GGA TGT TGG CAG CAT T-3 
 

 
Figure 1: RT-PCR- Electrophoresis production; Band size:362 bp, Marker; 100 bp, N: Negative control, 

P: Positive control (vaccine strain), ; Positive samples, number 2 up to 4; Negative sample, number one. 
 

های مثبت نمونه PCRمیكرولیتر از محصول  50 میزان به    

میكرولیتر از  10 همراه سه نمونه از سه مزرعه(  به )جمعاً

اختصاصي مورد استفاده در واکنش  هرکدام از آغازگرهای

سازی و ارسال به به شرکت تكاپو زیست جهت خالص

شد  فرستاده توالي تعیین برای BIONEER ایشرکت کره

 Next عنوان با ،BIONEER شرکت یابي توالي )سرویس

Generation Sequencing Service بعدی نسل یابيتوالي 

(NGS )بالاست که جهت  توان با یابي توالي فناوری یک

در این شرکت مورد استفاده  PCRتعیین توالي محصول 

جفت باز از  362)به طول  نوکلئوتیدی توالي  .قرار میگیرد(

های این مطالعه جدایهه ب ژن فیوژن( 457تا  95نوکلئوتید 

 همسایه کشورهای ایران، از قبلي هایجدایه با و یكدیگر با

 بیوتكنولوژی ملي مرکز در NDV مرجع هایسویه و

 استفاده با( http://ncbi.nlm.nih.gov) داده پایگاه اطلاعات

 nBLAST (http://blast.ncbi.nlm.nih.gov/Blast.cgi) از

 .مقایسه شد ClustalW2 افزارنرم و
 

 نتایج

 های سكوميلوزه های نای وهای بافتبررسي نمونه در    

تا بهار  1399بهار از از مزارع مرغ مادر واکسینه  اخذ شده

 3 از، ویروس بیماری نیوکاسل دراننزدر استان ما 1400

 مثبت گردید PCR-RTبا آزمون مزرعه  15از  مزرعه

(Table 2.)

http://blast.ncbi.nlm.nih.gov/Blast.cgi)%20و
http://blast.ncbi.nlm.nih.gov/Blast.cgi)%20و
http://blast.ncbi.nlm.nih.gov/Blast.cgi)%20و
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Table 2: Results of Molecular Identification of NDV from Breeder Broiler Farms in Mazandaran 

Province positive samples/total samples 

Isolated 

genotype 

Samples Vaccine program 
Age of 

broiler 

flocks 

(week) 

broiler 

breeder 

number 

Caecal 
Toncil 

Trachea Lasota Clone B1 Avinew 
Kill vacc 

ND 
  

- - - 2 4 2 1 3 21 1 
- . . 4 7 4 1 4 52 2 

VIId 5/10 8/10 4 5 4 2 3 41 3 
- - - 1 3 3 - 1 16 4 

VIId 7/10 5/10 2 4 2 1 3 24 5 
- - - 3 5 2 1 3 31 6 
- - - 3 3 3 2 3 25 7 
- - - 1 3 2 - 2 14 8 

VIId - 6/10 2 4 3 2 3 33 9 
- - - 3 6 2 1 3 51 10 
- - - 1 3 3 - 2 19 11 
- - - 2 4 4 - 3 31 12 
- - - 1 3 3 1 3 22 13 
- - - 2 2 1 1 2 18 14 
- - - 1 2 3 - 1 11 15 

 

مرغ که به مایع الانتوئیک تخمای نمونه  450مجموع از     

 RT-PCRمورد مثبت در آزمون  42 ،دار تزریق شدندجنین

جهت تعیین  یک مورد مثبت از هر مزرعه آمد که دسته ب

ارسال گردید و  کره جنوبي BIONEERبه شرکت توالي 

قرار  NCBIسایت  BLASTدست آمده در برنامه ه توالي ب

های تیپژنور با سایر ظهای مورد نهمچنین توالي گرفت. 

کشورهای همسایه و سایر نقاط شناسایي شده در ایران، 

جهان، مقایسه و درصد تشابه نوکلوئتیدی و آمینواسیدی به 

دست آمده در بانک ژن ثبت و ه های بتوالي دست آمد. 

  (.Table 3) شماره دسترسي گرفتند
 

Table 3:  Isolated virus 

Cleavage site Genotype Access number Isolate name 
SSGGRRQKRFIG VIId MZ747022 IR/H2316-4/18 
TSGGRRQKRFIG VIId MZ747023 IR/H2612-1/18 
MSGGRRQKRFIG VIId MZ747025 IR/H2614-1/18 

 

های با بررسي نتایج مشخص گردید که توالي    

 و 747022MZ ،747023MZدست آمده ه بنوکلئوتیدی 

747025MZ ،،درصد با یكدیگر  98تا  96 در این مطالعه

-های مطالعه حاضر بیشجدایه (. Table 4تشابه داشتند )

، MN481197 ،MK659698) هایجدایهرا با ترین شباهت 

MK659698)  داشتند که در شاخه تحت ژنوتیپ از ایران

VIId قرار گرفتند. 
 

Table 4: Nucleotide similarity of isolated sequences  

 IR/H2316-4/18 IR/H2612-1/18 IR/H2614-1/18 

IR/H2316-4/18 * 97.83% 96.90% 

IR/H2612-1/18 97.83% * 98.45% 

IR/H2614-1/18 96.90% 98.45% * 

 

https://blast.ncbi.nlm.nih.gov/Blast.cgi#alnHdr_Query_4088
https://blast.ncbi.nlm.nih.gov/Blast.cgi#alnHdr_Query_4089
https://blast.ncbi.nlm.nih.gov/Blast.cgi#alnHdr_Query_4088
https://blast.ncbi.nlm.nih.gov/Blast.cgi#alnHdr_Query_4089
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 F0بررسي مقایسه توالي آمینواسیدی ناحیه شكست ژن     

های مهم ( با برخي جدایهTable 5موجود در این مطالعه )

 نیوکاسل از طریق پایگاه اطلاعاتيویروس 

www.Web.expasyorg.translate مشخص  گرفت و انجام

 يدارای توان بالای يزایبیماریها به لحاظ گردید همه جدایه

 .(2تصویر ) باشندمي
 

Table 5. The amino acid sequences of F protein cleavage site of some previous isolates (Suarez et al, 2020) 
Cleavage site AA 111‐118b ICPI Virulencea Virus strain 

G‐R‐R‐Q‐R‐R↓F‐I 1.88 High Herts33 
G‐R‐R‐Q‐K‐R↓F‐V 1.86 High Essex ’70 
V‐R‐R‐K‐K‐R↓F‐I 1.30 High 135/93 
G‐G‐R‐Q‐K‐R↓F‐I 1.46 High 617/83 
G‐K‐R‐Q‐K‐R↓F‐I 1.81 High 34/90 
G‐R‐R‐Q‐K‐R↓F‐I 1.46 High Beaudette 
G‐R‐R‐Q‐R‐R↓F‐I 1.85 High Karachi/SPV/33 
G‐R‐R‐Q‐K‐R↓F‐I 1.89 High Kvuzat‐Yavne/50‐826 

Australian isolates 

G‐R‐R‐Q‐G‐R↓L‐I 0.41 Low Peats Ridge 
G‐K‐R‐Q‐G‐R↓L‐I 0.39 Low QV4 
G‐R‐R‐Q‐R‐R↓L‐I 0.51 Low Somersby 98 
G‐R‐R‐Q‐R‐R↓F‐I 1.60–1.70 High Dean Park 
G‐K‐R‐Q‐G‐R↓F‐I 0.64 Low PR‐32 

African isolates 

G‐R‐R‐R‐R‐R↓F‐V c_ High Chicken/MG/’92 
G‐R‐R‐Q‐K‐R↓F‐I 1.84 High Niger/1377‐7/06 
G‐R‐R‐Q‐R‐R↓F‐I 1.90 High Nigeria/228‐7/06 
G‐R‐R‐R‐K‐R↓F‐V c_ High Chicken/Mali/’07 
G‐R‐R‐R‐K‐R↓F‐I 1.69 High Burkina Faso/2415‐580/08 
G‐R‐R‐R‐K‐R↓F‐I 1.91 High South Africa/08100426/08 

a Virulence for chickens. 

b ↓ = cleavage point. Basic amino acids in bold. Note that all virulent viruses have phenylalanine 

(F) at position 117 (the F1 N terminus). 

c Unknown ICPI. 

 

در سایت  one clickافزار توسط نرم فیلوژنتیک رابطه    
http://www.phylogeny.fr/simple_phylogeny.cgi 

 روش از استفاده با فیلوژني محاسبه شد و در نهایت درخت

Neighbor joining method افزارنرم و MEGA 6.0 به 

 تكرار 1000 توسط درخت توپولوژیک پایداری . دست آمد

 .(Figure 2) گرفت قرار ارزیابي مورد استرپبوت

 

http://www.phylogeny.fr/simple_phylogeny.cgi
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Figure 2. The phylogenetic tree based on the partial F gene nucleotide sequence of isolates obtained from 

this study (detected by green) 
 

 بحث
بیماری نیوکاسل  ،پرندگان ای ویروسيهبیماری بیندر     

ترین میزان تلفات بیش ،تا قبل از بروز آنفلوانزای فوق حاد

به صنعت طیور در تمامي نقاط دنیا را خسارات اقتصادی و 

با توجه به شكل بالیني این بیماری با سایر   .کردوارد مي

 ،عفوني برونشیتاز قبیل آنفلوانزا و های ویروسي بیماری

یید تشخیص أهای مولكولي جهت تروشاز  ضروری است

-در بسیاری موارد در کمپلكس  .استفاده کردسریع بیماری 

به  دگردد و بایجدا مي ویروس نیوکاسل های تنفسي

ی شود که در این ابودن یا نبودن آن توجه ویژه نهیواکس

از اهمیت  RT-PCRهمچون های مولكولي میان روش

 .(Abdolshah et al, 2012) باشندی برخوردار مياویژه

 میكسوویروس تیپامطالعات مولكولي معدودی بر روی پار

واکسینه  پرندگان در مزارع مرغ مادر گوشتي کشور یک 

مطالعه حاضر با بر این اساس  صورت گرفته است.  شده

مزرعه  15هدف ردیابي ویروس عامل بیماری نیوکاسل در 

مادرگوشتي مشكوک به بیماری انجام گرفت و محصول 

PCR  .بر اساس تعیین  سه گله مثبت تعیین توالي شدند

توالي نوکلئوتیدی و اسید آمینه در محل شكاف پروتئین ژن  

F زا و در ژنوتیپ ، هر سه جدایه بیماریVIId رار گرفتند. ق 

از نقاط  از ویروس نیوکاسل های متنوعيکنون ژنوتیپ تا

-واني بیشااز فر VIId مختلف دنیا ثبت گردید که ژنوتیپ

 با( 2011و همكاران ) Rahimian .تری برخوردار است

طیور گوشتي از نمونه بافتي جدا شده  20مطالعه بر روی 

نمونه ویروسي  17 ه همراهمبتلا به بیماری نیوکاسل ب

، بعد از انجام آزمون مشكوک رشد کرده در مایع آلانتوئیک

PCR ردیف نوکلئوتیدی ژن F  ویروس بیماری نیوکاسل

 با،  RT- PCR نمونه مثبت شده در آزمایش 4مربوط به 

.  گزارش نمودند 112RRQRR116*F117توالي 

Rostamali ( 2013و همكاران )1390-1389های بین سال 

در مزارع گوشتي، مادر  بیماری نیوکاسل گیریدنبال همهه ب

آوری شده از یزد، اردبیل، نمونه جمع 10از  گذار،و تخم

و آنالیز سكانس اسید سمنان، اصفهان، ایلام و مازندران 

ها جدایه همهآمینه ناحیه شكسته شدن گزارش نمودند 

و  Samadiدر مطالعه  . باشنديم RRQKRF دارای توالي

 های بیماریویروسی بر روی ادر مطالعه( 2013) همكاران

در جایگاه شكست ویروس حاد  ،نمودندمشخص  نیوکاسل

 112RRQRR116*F117دارای توالي پروتئین امتزاجي 

دارای موتیف جدا شده های در این مطالعه سویه . است

حد  در R-R-RQ-R حاد با ترادف هایآمینواسیدی سویه

آلانین در موقعیت و فنیل 112-116فاصل آمینواسیدهای 

وجود آمینواسیدهای جفت بازی در  باشند. مي 117اسیدی 

 انواع خصوصیاتجایگاه شكست پروتئین امتزاجي از 

NDV ها را توزیع گسترده آنتكثیر و بوده و امكان  حاد

با ( 2011)و همكاران  Gowthaman  .ساخته استفراهم 
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 ریمرگ و م ي وتنفسهای با نشانههمراه ی ماریبیک  يبررس

 عامل این بیماری ،هفته 35 يگوشت مرغ مادردر گله  دیشد

 48 در مدت کهتشخیص دادند  حدت بالا را ویروس با

مایع و  ها گردیدمرغدر تخم جنین منجر به تلفاتساعت 

ویروس بیماری  Fژن  و را نشان داد  92HA تریتآلانتوییک 

 عاتیما یهانمونه در RT-PCRنیوکاسل بر اساس آزمایش 

و همكاران  Chenدر مطالعه   .شد دییتأ کیآلانتوئویآمن

 گله مرغ مادر گوشتي از نه استان کشور 42بر روی  (2012)

 روسیوکه ند نشان داد  2011-2010هایچین در سال 

 يگوشتی مرغ مادر هاگلهدر  CK-JSX1-201005 نیوکاسل

و کشته منجر به کاهش  زنده یهاشده با واکسن نهیواکس

 هیتجز  .شد درصد 40 الي درصد 30 به درصد 80 تولید از

 NDV CK-JSX1-201005نشان داد  کیلوژنتیف لیو تحل

 VIId پیژنوت ریو به طور خاص به ز VII پیمتعلق به ژنوت

 یهایماریب وعیپاتوژن غالب اکثر ش VIId پیژنوت است. 

 کیلوژنتیف لیو تحل هیتجز بوده است.  نیدر چ وکاسلین

 پیمتعلق به ژنوت NDV CK-JSX1-201005نشان داد که 

VII پیژنوت ریو به طور خاص به ز VIId است . 

angeroudilGhalyanchi  در بررسي (2014)و همكاران 

 روسیو هی( از سه سوM) ریكسمات نیژن پروتئ يتوال

 کشورمان وریمزارع ط جدا شده از نیوکاسلبیماری 

  2011تا  2012 یهاسال يط ،گذار()گوشتي، مادر، تخم

-تقسیم IIکلاس  یهاروسیبا و هیسو سه هر ندنشان داد

 VIIb پیبه ژنوت کینزد يكیلوژنتینظر ف از که اندشده یبند

 با در ژاپن (2015) و همكاران Umali  .باشدمي VIIdو 

 بالیني صیشختدر  گذار کهتخمگله  کی بر رویمطالعه 

 یهاتخم تولید قابل توجه شیافزا و تولید کاهش يگله اندک

 لیو تحل هیتجزبا  ،مشاهده نمودند تلفاتپوسته نرم و بدون 

برونشیت  روسیو بر علاوهکه گله  مشخص گردید يكیژنت

نشان  جینتا نیا  .بودآلوده  زین ویروس نیوکاسل، به عفوني

 کیولوژن نیوکاسلبه دنبال  دیبا متخصصان طیورکه  هدديم

 شده باشند، نهیواکس یمرغ تجار یهادر گله ژهیبه و کیپیآت

 پنهان عفونتبه شكل  بیماری نیوکاسلممكن است  که

بر روی بیولوژی ( 2016) و همكاران Morla .دنداشته باش

گذار و طیور تخم و ژنوتیپ ویروس نیوکاسل در مزارع مرغ

هر  گزارش کردندو  ندانجام داد یامطالعهبومي پاکستان 

جدا شده دارای توالي ویروس نیوکاسل هشت نمونه 

117*F116RRQRR112  .در بررسي هستند Boroomand 

 هنیمزارع مرغ گوشتي تجاری واکساز ( 2016) و همكاران

 ، 2014 -2013 هایدر سالاهواز  تلفات بالا دربا  و  شده

 117RRQKRF112 توالي اسید آمینه دارایرا  هاهجدای همه

 II کلاس در VIId ژنوتیپ را هاآن توالي و نمودند گزارش

 حاد فوق ویروس داد نشان هاآن تحقیق  .نمودند گزارش

 در اهواز تجاری گوشتي هایگله در نیوکاسل بیماری

طي Esmaelizad (2017 )و  Mayahi  .باشدمي گردش

های بر روی ژنوتیپ 2016تا  1995از سال  ی کهامطالعه

اند، درگیر کننده ویروس نیوکاسل مزارع کشور انجام داده

را  XIIId و VIg, VIj, VIIj, VIId, XIIIa هایژنوتیپ

 جدایه ها،داده تحلیل و تجزیه اساس و برگزارش نمودند 

VIg و روسي هایجدایه با توالي شباهت ترینبیش دارای 

 VIj ژنوتیپ زیر هایجدایه و VIg تحت ژنوتیپ لهستاني

 2015 هند در سال از شده جدا ویروس تشابه را با ینتربیش

ی که امطالعه با( 2019) و همكاران Gowthaman . باشدمي

گزارش گذار تجاری انجام دادند، گله تخم 37بر روی 

 یماریب روسیو XIII پیزمان ژنوتعفونت هم کردند

 ،(H9N2) کم یزایماریب با پرندگان یبا آنفلوانزا وکاسلین

-مرغ یهارا در گله وکاسلین یماریب ينیبال هایشدت نشانه

، همچنین . تر نموده بودبیشتخمگذار تجاری واکسینه شده 

در اکثر  كوپلاسمایو ما اشریشیا کلي ناشي از یهاعفونت

مدت زمان آلوده در  یهاگله در ،تلف شده /ماریپرندگان ب

و  Ahmadi  .داده شد صیتشخ ينیبال یماریب شرفتیپ

استان گوشتي مشكوک  مزارعاز نمونه  30( 2021)همكاران 

  جمع آوری نمودندو طحال را  ریهشامل مغز، نای،  ، مرکزی

روزه  11تا  SPF 9های به جوجه پس از آماده سازی و

نشان   Fژن بر اساس ها آن RT-PCRنتایج  . تزریق کردند

و تحت  VIIمتعلق به ژنوتیپ  NDVهای ، تمام جدایهداد

 مزارع (2021)و همكاران  Moussa . بود VII-jژنوتیپ 

بررسي نیوکاسل  از نظر ویروس بیماریگوشتي مصر را 
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و  VIIهای جدا شده از ژنوتیپ ویروس تماميند. کرد

بودند که مشابهت  112RRQKRF117دارای قسمت کلیواژ 

بسیار زیادی با سویه چیني 

Chicken/China/SDWF07/2011 ندداشت .   Suputri  و

گذار آلوده به گوشتي و تخم مزارعاز  (2021)همكاران 

NDV 10ها نشان داد نتایج آن برداری کردند. نمونه 

 R-R-Q-K-R-Fموتیف جدا شده دارای  ویروس نیوکاسل 

 Fفیلوژنیک ژن  بررسي . بودند در قسمت کلیواژ خود 

 گیرند.قرار مي VII.2 ژنوتیپها در نشان داد که جدایه

 یماریب روسیو ینشان داد جداساز حاضر مطالعه 

 نهیواکس ياز مزارع مادر گوشت VIId پیبا ژنوت وکاسلین

کامل  تیعدم موفق گرانیب دیدوره تول يدر طمازندران شده 

است و لازم  وکاسلین یماریاز ب یرگیشیدر پ ونیناسیواکس

ی به کار رفته هاو نوع واکسن  ونیناسیاست برنامه واکس

 .ابندی رتغیی
 

 شکر و قدردانی ت
 . نمایندبرای تأمین منابع مالي این پروژه تشكر مي آوری دانشگاه شهید چمران اهواز نویسندگان مقاله از معاونت پژوهش و فن    

 

 تعارض منافع
 .هیچ گونه تعارض منافع توسط نویسندگان وجود ندارد    

 

 منابع مالی
 مین أت (SCU.V1400.145 پژوهانه شماره) این پژوهش به وسیله حمایت مالي دانشگاه شهید چمران اهوازهای انجام هزینه    

 .شده است
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Abstract 
    The Newcastle disease virus (NDV) causes infection in a wide range of birds and is considered a global threat 

to the poultry industry worldwide. To isolate and identify the molecular NDV, trachea and caecal tonsil samples 

were collected from dead birds suspected to Newcastle disease from 15 vaccinated broiler breeder flocks in 

Mazandaran province during 2020 to 2021.The tissue samples after preparation were inoculated into 9-day-old 

embryonated chicken eggs. The RT-PCR reaction was performed to detect the F gene of NDV on allantoic fluids. 

The PCR products of 3 isolates were sequenced, and a phylogenetic tree was drawn. The results of comparing the 

amino and nucleotide sequences of partial F gene isolates obtained from Mazandaran province showed that 

genotype VIId   is circulating in broiler breeder farms and is 99 to 96% similar to previous reported isolates in 

Iran. It was concluded that the isolation of VIId genotype from vaccinated broiler breeder flocks during the 

production period means that the present vaccination program could not successfully prevent Newcastle diseases 

in breeder farm and it is a necessary type of vaccine and changed vaccination program. 
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